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Summary 
 

Aflatoxins are secondary toxic metabolites produced by some Aspergillus spp. particularly, Aspergillus flavus and A. parasiticus 
that contaminate food and feed. The objective of this study was to evaluate the contamination of feedstuffs with Aspergillus spp. and 
detect genes involved in the aflatoxin biosynthesis pathway of A. flavus and A. parasiticus isolates. A total of 110 cow feed samples 
(comprised of silage, concentrate, hay and total mixed ration) from 30 industrial and semi-industrial dairy farms of Khorasan Razavi 
province, northeastern Iran, were examined using cultural and PCR methods. 68 (61.82%) Aspergillus spp. were isolated from 110 
samples of feedstuff. The predominant Aspergillus isolates were A. fumigates (21.81%), followed by A. flavus (17.27%), A. niger 
(10%), A. parasiticus (8.18%), and A. oryzae (4.54%). Fungal contamination levels of industrial and semi-industrial dairy farm 
samples were not significantly different (P>0.05). Using four sets of primers, a quadruplex PCR was developed to detect genes (nor1, 
ver1, omtA and aflR) at different loci coding enzymes in the aflatoxin biosynthesis pathway of A. flavus and A. parasiticus strains. 
Out of 28 strains of A. flavus and A. parasiticus, 10 isolates (35.71%) showed a quadruplet pattern indicating the important genes 
involved in the aflatoxin biosynthesis pathway, encoded for functional products. These isolates were confirmed to be aflatoxigenic by 
Thin Layer Chromatography. 18 isolates (64.29%) had three, two and single molecular patterns. The results obtained by this study 
show that rapid and specific detection of aflatoxigenic molds is important to ensure the microbiological safety of feedstuffs. 
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Introduction 
 

Mold and mycotoxin contamination of animal 
feedstuffs is largely a feed management problem. Most 
species of Aspergillus are able to grow on wide ranges of 
feed. They are essentially saprophytic and particularly 
associated with stored moldy plant products (Shapira et 
al., 1996). Aspergillus genera is the most important 
aflatoxigenic fungi (Rodrigues et al., 2009). Aflatoxins, 
are highly toxic secondary metabolites produced 
predominately by A. flavus, A. parasiticus and A. nomius. 
Food and feed commodities are usually contaminated by 
a range of different fungi during growth, harvesting and 
storage. Local weather conditions as well as 
environmental conditions in storage facilities, especially 
temperature and relative humidity, contribute to the 
growth of A. flavus and A. parasiticus and are, therefore, 
potential risks for aflatoxin production (Michael et al., 
1999; Rahimi et al., 2008). Aspergillus parasiticus are 
able to produce aflatoxins B1, B2, G1 and G2, whereas 
A. flavus is only able to produce aflatoxin B1 and B2 
(Yu, 2012). Only about 40-50% of A. flavus strains are 
able to produce these mycotoxins. Aflatoxin B1 is widely 
regarded as the most potent liver carcinogen, affecting a 

large number of animal species and humans (Michael et 
al., 1999). Aflatoxin M1 and M2 are hydroxylate 
derivatives of AFB1 and AFB2, which are formed and 
excreted in the milk of lactating animals and humans that 
have consumed aflatoxin-contaminated foods (Michael et 
al., 1999). Aflatoxins are highly toxic and carcinogenic 
in animals and humans, leading to hepatotoxicity, 
immunotoxicity (Mehrzad et al., 2011), teratogenicity 
and even death (Erami et al., 2007; Ghiasian and 
Maghsood, 2011). 

Traditional culture techniques for monitoring foods 
and animal feed for fungal contaminations are extremely 
labor-intensive and require several days to complete. 
During the past years, a number of molecular based 
detection methods have been developed to characterize 
aflatoxigenic and non-aflatoxigenic Aspergillus spp. 
isolates in human foods and animal feeds (van der 
Vossen, 1996; Konietzny and Greiner, 2003). Aflatoxin 
biosynthesis is a complex process involving many 
intermediates and enzymes. The regulation of aflatoxin 
gene expression occurs at multiple levels and by multiple 
regulatory components. Twenty seven enzymatic steps 
are estimated for an aflatoxin biosynthesis (Ehrlich and 
Yu, 2010), and as many as 30 genes are potentially 
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involved in the process. The genes and corresponding 
enzymes have been extensively studied (Yu et al., 2004a, 
b). In A. flavus and A. parasiticus, aflatoxin pathway 
genes are clustered within a 75-kb region of the fungal 
genome on chromosome III, roughly 80 kb away from 
the telomere (Yu et al., 2004a, b; Chang et al., 2005). 
Nor-1, ver-1 and omt-A are three structural genes in the 
cluster genes of the biosynthesis aflatoxin pathway that 
are coded for key enzymes in the production of aflatoxin, 
thus they are essential for the production of aflatoxin 
(Erami et al., 2007). Norsolorinic acid (NOR) was 
confirmed to be the first stable aflatoxin precursor (Yu et 
al., 2004b). The ver-1 gene was predicted to encode a 
ketoreductase, similar to nor-1 (Keller et al., 1994). 
Aflatoxin pathway genes were found to be clustered in 
the genome of A. flavus and A. parasiticus (Yu et al., 
2004a, b). These genes are expressed concurrently except 
for the regulatory gene aflR. In this gene cluster, a 
positive-acting regulatory gene, aflR, is located in the 
middle of the gene cluster. The aflR gene, encoding a 47 
kDa sequence-specific zinc-finger DNA-binding protein, 
is required for transcriptional activation of most, if not 
all, structural genes of the aflatoxin gene cluster (Ehrlich 
et al., 1998; Chang et al., 1999a, b). Several studies were 
carried out regarding the use of genes involved in 
aflatoxin biosynthesis (Shapira et al., 1996; Criseo et al., 
2001) for the identification of aflatoxin-producing A. 
flavus and A. parasiticus. 

The aims of this study were to determine Aspergillus 
spp. contamination of animal feed samples and to 
specifically detect genes involved in aflatoxin bio-
synthesis in A. flavus and A. parasiticus isolated from 
feedstuffs of Khorasan dairy industries, Iran. To this end, 
a multiplex-PCR method was used to detect important 
genes involved in aflatoxin synthesis using four set of 
primers, namely aflR, omtA, ver1, nor1. 
 
Materials and Methods 
 
Feed samples 

A total of 110 animal feed samples comprising silage 
(n=28), concentrate feed (n=30), total mixed ration 
(n=27) and hay (n=25) were randomly collected from 30 
industrial and semi-industrial dairy farms of Khorasan 
Razavi province (Table 1). All samples were transported 
to the laboratory under cold (4°C) conditions. All 
samples were intended for animal consumption and none 
showed any visible sign of mold contamination. 
 
Identification of Asprgillus spp. 

Samples were homogenized and stored at 4°C and 

protected against light until the day of analysis. A 10 g 
portion of each sample was homogenized in 90 ml of 
0.1% peptone water solution for 30 min in an orbital 
shaker. Serial dilutions of up to 10-6 were made and 0.1 
ml of each dilution was inoculated in duplicate onto 
potato dextrose agar (PDA, Merck). The plates were 
incubated at 25°C for 5-7 days. To identifyAspergillus 
species, the spores were transferred on the Czapek-Dox 
agar medium (CZA, Merck) after fungal colony 
formation and incubated for 5-7 days at 27°C. Wet 
mount smears and slide cultured colonies were stained 
with lactophenol cotton blue. Taxonomic fungi 
identification was made based on macroscopic and 
microscopic features according to appropriate keys 
proposed by Klich (2002). 
 
Determination of aflatoxin production by 
chromatography 

The isolates identified as A. flavus and A. parasiticus 
were tested for the production of aflatoxins based on the 
thin layer chromatography (TLC) method (Moubasher et 
al., 2013). The spore suspension (100 µL) of each strain 
containing 107 spores/ml prepared in 0.1% (vol/vol) 
Tween 20 was added to a 250 ml Erlenmeyer flask 
containing 100 ml yeast extract sucrose broth (YES, 
Merck), incubated for 7 days at 26°C and shook at 150 
rpm. To extract aflatoxin from the mycelium, the cells 
were lysed by adding 100 ml chloroform to each flask 
and transferring the lower transparent phase to a new 
tube. Chloroform was evaporated at 100°C in a water 
bath and the remaining pellets were dissolved in 1 ml 
methanol. Silica gel TLC plates (Sigma) were used for 
the aflatoxin analysis. From each sample, 50 µL was 
spotted onto the TLC sheets, developed in a toluene-
ethyl acetate-acetic acid (50:30:4) solvent system. Pure 
aflatoxins (Sigma) were used as standards. Aflatoxins 
were visualized under a UV lamp at 365 nm and their 
presence was chemically confirmed by spraying 50% 
H2SO4, and heating to charring. An aflatoxigenic strain 
was used as positive control. 
 
DNA extraction 

The isolation of fungal DNA was performed 
according to the method described by Yelton et al. 
(1984) with some modifications. The strains were grown 
for 72 h under continuous shaking conditions (150 rpm) 
in the PDA Broth. The mycelium was then harvested by 
filtration, transferred to a mortar, frozen in liquid 
nitrogen and ground to a powder which was resuspended 
in a lysis buffer (50 mmol/L EDTA, 0.2% SDS, pH =

 
Table 1: The frequency of Aspergillus spp. isolated from feedstuffs of Khorasan dairy farms 

Aspergillus spp. Feedstuff sample No of samples 
A. flavus A. parasiticus A. fumigatus A. niger A. oryzae 

Total (%) 

Silage          28 1    2  3  2  0  8 (28.57%) 
Concentrate          30 8    3  8  3  1  23 (76.66%) 
TMR          27 5    2  5  0  2  14 (51.85%) 
Hay          25 5    2  8  6  2  23 (92%) 
Total (%)          110 19 (17.27%)    9 (8.18%)  24 (21.81%)  11 (10%)  5 (4.54%)  68 (61.82%) 
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Table 2: Primers used in this study, target gene, sequence and PCR product size 
Primer name Target gene Primer sequence (5´-3´) PCR product size (bp) Reference 

NorF       nor-1 ACCGCTACGCCGGCACTCTCGGCAC             400 bp Criseo et al., 2001 
NorR        GTTGGCCGCCAGCTTCGACACTCCG               
VerF       ver-1 GCCGCAGGCCGCGGAGAAAGTGGT             537 bp Criseo et al., 2001 
VerR        GGGGATATACTCCCGCGACACAGCC               
OmtF       omt-A GTGGACGGACCTAGTCCGACATCAC             797 bp Criseo et al., 2001 
OmtR        GTCGGCGCCACGCACTGGGTTGGGG               
AflrF       aflR TATCTCCCCCCGGGCATCTCCCGG             1032 bp Criseo et al., 2001 
AflrR        CCGTCAGACAGCCACTGGACACGG               

 
8.5) and heated immediately at 68°C for 15 min. After 
centrifugation for 15 min at 15000 × g, a 7-10 ml volume 
of the supernatant fluid was transferred to a new 
centrifuge tube and 1 ml 4 mol/L sodium acetate was 
added. This solution was placed on ice for 1 h and 
centrifuged for 15 min at 15000 × g. After centrifugation, 
the supernatant fluid was transferred to a fresh tube and 
extracted by AccuPrep® Genomic DNA extraction Kit 
(Bioneer, Korea). 
 
Multiplex PCR reaction 

In the present study, multiplex PCR was performed 
according to the method described by Criseo et al. 
(2001). All of the isolated A. flavus and A. parasiticus 
were examined for the presence of four important 
aflatoxin genes (aflR, omt-A, ver-1 and nor-1) enclosed 
in the aflatoxin biosynthesis pathway by multiplex PCR 
using four published primer sets (Table 2). 

PCR reaction was performed in 25 µL containing 2.5 
µL 1 X PCR buffer, 0.75 µL 50 mM Mgcl2, 0.5 µL 10 
mM dNTPs, 2 µL of each primer, 0.2 µL Taq DNA 
polymerase (1 U/µL), 5 µL extracted DNA as template 
and 8.05 µL sterile distilled water. A total of 35 cycles 
was started with heating at 94°C for 5 min, and 
continued by denaturation for 30 s at 94°C, annealing for 
30 s at 67°C, elongation for 30 s at 72°C and a final 
extension of 10 min at 72°C. Amplified products were 
visualized by UV illumination after electrophoresis on 
1% agarose gel and ethidium bromdie staining. 

Genomic DNA of the following organisms was used 
to test the sensitivity of primers listed in Table 2: A. 
parasiticus ATCC 15517, A. oryzae IMI 126842, 
Penicillium purpurogenome PTCC 5212, A. fumigates 
PTCC 5009, Fusarium oxysporum PTCC 5115, A. niger 
ATCC 9142, Alternaria alternata PTCC 5224. 
 
Statistical analysis 

Statistical analysis was performed using SPSS 
version 19. Chi-square and Fisher exact tests were used 
to assess the possible differences between fungi 
incidence in feeds and types of dairy farm. The 
significance level was set at P<0.05 for all tests. 
 
Results 
 

Among 110 feed samples, 68 (61.82%) were 
contaminated with Aspergillus species. The predominant 
isolate was A. fumigates (21.81%), followed by A. flavus 
(17.27%), A. niger (10%), A. parasiticus (8.18%) and A. 

oryzae (4.54%) (Table 1). 
The most frequent isolated fungi were found in the 

hay samples (92%) and the lowest fungal contamination 
frequency was in the silage (28.57%). The incidence 
rates of fungal contamination in industrial and semi-
industrial dairy farm samples were (62.5%) and 
(64.81%), respectively, with no significant differences 
between farm types (P>0.05). 

The molecular patterns obtained for 28 examined A. 
flavus and A. parasiticus isolates are shown in Fig. 1 and 
Table 3. 

DNA fragments of aflR, omt-A, ver-1 and nor-1 
genes were visualized at 1032, 797, 537 and 400 bp, 
respectively (Fig. 1). Five isolates (CAF1, CAF5, CAF7, 
CAP1 and CAP2) from the concentrate (Fig. 1a), 2 
isolates (SAF1 and SAP2) from the silage (Fig. 1b), 2 
isolates (TAF4 and TAP1) from the TMR (Fig. 1c) and 1 
isolate (HAP2) from the hay (Fig. 1d) had a quadruplet 
pattern, indicating the presence of the four genes 
involved in the aflatoxin biosynthesis pathway. Other 
strains, however, showed different molecular patterns 
(Table 3). The results obtained by the TLC method 
indicated that all aflatoxigenic strains of A. flavus and A. 
parasiticus (10 strains) contained the four structural 
genes (Table 3). 

No DNA amplification was observed with A. niger 
ATCC 9142, Penicillium purpurogenome PTCC 5212, 
Fusarium oxysporum PTCC 5115, A. oryzae IMI 
126842, A. fumigates PTCC 5009 and Alternaria 
alternata PTCC 5224, even at the highest level, thus 
indicating the high specificity of the PCR. To determine 
the PCR’s sensitivity, lower concentrations of spores 
were tested. The DNA was only amplified in A. 
parasiticus ATCC 15517, even at the lowest spore level. 
 
Discussion 
 

In this study, A. fumigatus (21.81%) and A. flavus 
(17.27%) were the predominant Aspergillus spp. isolated 
from feedstuffs. These results differ from reports 
describing A. niger as the most predominant followed by 
A. flavus (Saleemi et al., 2010), and vice versa (Accensi 
et al., 2004; Somashekar et al., 2004). In a study 
conducted in Brazil on raw materials and finished cow 
feed samples by Rosa et al. (2008), eight fungal genera 
were isolated. The predominant Aspergillus isolated from 
finished cow feed samples were A. flavus (31.6%) 
followed by A. niger (22.4%). The predominance of A. 
flavus isolates showed that it can easily adapt itself to
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Fig. 1: Agarose gel electrophoresis of multiplex PCR products amplified from A. flavus and A. parasiticus isolated from feedstuffs. 
M: 100 bp DNA molecular size marker, C+: Positive control (A. parasiticus ATCC 15517), and C-: Negative control (without 
genomic DNA). (a): DNA banding patterns of A. flavus and A. parasiticus isolates of concentrate samples, (b): DNA banding 
patterns of A. flavus and A. parasiticus isolates of silage samples, (c): DNA banding patterns of A. flavus and A. parasiticus isolates 
of TMR samples, and (d): DNA banding patterns of A. flavus and A. parasiticus isolates of hay samples 
 
Table 3: Results obtained by multiplex PCR and conventional methods (TLC and PCR) 

Aflatoxin biosynthesis gene  Aflatoxin production by TLC method Isolate code 
aflR omt-A ver-1 nor-1  Aflatoxin production 

SAF1 + + + +  + 
SAP1 - - + +  - 
SAP2 + + + +  + 
CAF1 + + + +  + 
CAF2 + + - +  - 
CAF3 - - - +  - 
CAF4 - + - +  - 
CAF5 + + + +  + 
CAF6 - - - +  - 
CAF7 + + + +  + 
CAF8 - - + +  - 
CAP1 + + + +  + 
CAP2 + + + +  + 
CAP3 + + - +  - 
TAF1 - - - +  - 
TAF2 - - + +  - 
TAF3 - - + +  - 
TAF4 + + + +  + 
TAF5 - - + +  - 
TAP1 + + + +  + 
TAP2 - - + +  - 
HAF1 - - + +  - 
HAF2 - - - +  - 
HAF3 - - + +  - 
HAF4 - + - -  - 
HAF5 + + - +  - 
HAP1 - - + +  - 
HAP2 + + + +  + 
A. niger ATCC 9142 - - - -  - 
F. oxysporum PTCC 5115 - - - -  - 
A. parasiticus ATCC15517 + + + +  + 
P. purporogenome PTCC 5212 - - - -  - 

S: Silage, C: Concentrate, T: TMR, H: Hay, AF: A. flavus, and AP: A. parasiticus 
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various geographical regions. Another important point to 
consider is that A. flavus can grow at low (11-14%) 
humidity levels (Pitt and Hocking, 1997; Macioro et al., 
2007). 

In the present study, similar to Khosravi et al. (2004), 
the most frequent isolated fungi were found in 
concentrate samples rather than other feedstuffs. In 
another study carried out in Iran by Ghiasian and 
Maghsood (2011), concentrate feed was reported to be 
the most contaminated, with mean colony counts of 7.25 
× 102 and 7.50 × 102 CFU/g for A. flavus and A. 
parasiticus, respectively. 

In our study, similar to Khosravi et al. (2004), the 
lowest fungal contamination frequency was found in 
silage. The incidence rate of fungal contamination in 
both dairy farm samples were (63.31%) and (67.18%), 
respectively, and no significant difference was detected 
between farm types (P>0.05). Similar results regarding 
Iranian farm types were reported by Ghiasian and 
Maghsood (2011). 

PCR is a method of choice for the diagnosis of 
aflatoxigenic molds (Shapira et al., 1996; Erami et al., 
2007). In the present work, using a set of four primers 
aflR, omtA, ver1 and nor1, a multiplex PCR procedure 
was used to detect genes involved in the aflatoxin 
biosynthesis pathway. Primers omt-1, nor-1, ver-1, are 
three structural genes used for the biosynthesis of 
aflatoxin. The aflR gene, that codes for a regulatory 
factor, seemed to be involved in the activation of the 
transcript of pathway genes (Woloshuk et al., 1994). It 
was also found to regulate aflatoxin biosynthesis. The 
omt gene was found to be involved in the conversion of 
sterigmatocystin to o-methylsterigmatocystin in the 
aflatoxin biosynthetic pathway. The results indicated that 
all aflatoxigenic strains of A. flavus (5 isolates) and A. 
parasiticus (5 isolates) contained the four tested: nor-1, 
ver-1, omtA, and aflR genes. In our study, 10 isolates 
(35.71%) of 28 strains of tested A. flavus and A. 
parasiticus showed a quadruplet pattern, indicating the 
presence of all genes which encode for functional 
products and their involvement in the aflatoxin 
biosynthetic pathway (Yu et al., 2004a, b). These strains 
had a quadruplet DNA banding pattern, indicating the 
presence of the four genes in the aflatoxin biosynthetic 
pathway. In contrast, non-aflatoxigenic strains showed 
different band patterns comprising of 1, 2 and 3 bands. 
These results complement those of the TLC aflatoxin 
detection method, and were in agreement with the 
findings of Rashid et al. (2008), who concluded that 
aflatoxigenic isolates of A. flavus and A. parasiticus had 
all four nor1, ver1, omtA, and aflR genes. 

In our study, we found that conventional methods of 
using cultural media for aflatoxin production 
distinguished perfectly between aflatoxin-producing and 
non-producing strains. Unfortunately, these methods are 
time-consuming and labor-intensive, and can fail to 
detect some aflatoxin-producing strains due to the fact 
that aflatoxin production instability may occur in certain 
aflatoxigenic strains growing in culture media (Criseo et 
al., 2001). Using multiplex PCR utilizing primers 

targeting the aflR, nor-1, ver-1 and omt-A genes appears 
to offer some promise in detecting aflatoxigenic molds. 
This study confirms the importance of further 
surveillance of mycotoxigenic fungi and mycotoxin 
occurrence in feedstuffs in Iran. 
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Summaries in Persian 

  يفارس  مقالات به زباني خلاصه
 
 
 

  
  

  هاي مربوط به آپوپتوز تأثير استرس گرمايي بر پروفايل بيان ژن          :         مقاله كامل
   انتقالي نژاد ساهيوال دورهاي خون محيطي گاو هاي تک هسته در سلول

  
  ٢ديواي و رامش چاندرا يوپ٢، آنجلي آگاروال١آنجلي سومال

  
، باريلي، ٢٤٣١٢٢ پژوهشكده تحقيقات دامپزشكي هند، ايزاتناگار، ،(P&C) بخش فيزيولوژي و اقليم شناسي ،فيزيولوژي دامپزشكيدانشجوي دكتراي تخصصي ١

  ، هريانا، هند١٣٢٠٠١-، كرنالي شير گاوبخش فيزيولوژي گاو شيري، پژوهشكده ملي تحقيقات٢يوتر پردش، هند؛ 
  

  )۱۳۹۳ اسفند ۲۳: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳دي  ۱: دريافت مقاله(
  

فـاز انتقـالي   ( انتقـالي   دورههاي مرتبط با آپوپتوز در حوالي زايمان گاوهـاي  اين مطالعه به منظور بررسي اثر استرس گرمايي بر الگوي بيان ژن        
 ملي پژوهشكدههاي اهلي در   خشک از مرکز تحقيقات دام گاو ساهيوال آبستن١٢براي اين منظور، . نژاد ساهيوال انجام گرفت) قبل و بعد از زايمان

 تحت شرايط دمايي Iگاوهاي گروه . گاوها به دو گروه شامل شش گاو ساهيوال در هر گروه تقسيم شدند       . تحقيقات گاو شيري، کرنال انتخاب شدند     
نـسبت بـه   + ١٥ و ٠، -١٥هاي خوني در روزهاي  نهنمو. زايمان کردند) =THI ٩/٧٩( در فصل تابستان IIو گاوهاي گروه )  =٣/٦٧THI(معتدل 

 مربـوط بـه   mRNAs بـراي بيـان   RNA مشخص شده و کـل  (PBMC)اي خون محيطي  هاي تک هسته سلول. آوري گرديدند روز زايمان جمع  
BCL-2)  لنفومــاي ســلولB-٢( ،BAX)  کــشنده آنتاگونيــستBCL-2( ،BAK)  پــروتئينX مــرتبط بــا Bcl-2( ،CASP-3) سيــستئين-

 بر روي روز زايمان در طي هر دو شرايط دمايي CASP-3اثر تنظيمي بالاي  . جدا شدند ) ٥٣-پروتئين توموري  (P53و  ) ٣-آسپارتيک پروتئازهاي 
 در فـصل  PBMC در BAX/BCL-2 و نـسبت  CASP-3 ،BAK ،P53مقايسه بين دو شـرايط دمـايي نـشان داد کـه بـين             . مشخص داشت 

هـاي بـالا    بر اساس يافتـه . کند ها به آپوپتوز را متبادر به ذهن مي ايي معتدل افزايش يافت که حساسيت اين سلولتابستان در مقايسه با وضعيت دم    
 در PBMCباشد آپوپتوز  زاتر مي تر بوده و تابستان که استرس  نسبت به آپوپتوز حساس   PBMCگيري کرد که هنگام زايمان       توان چنين نتيجه   مي

  .کند گاوهاي ساهيوال را تشديد مي
  

   انتقالي دوره، ساهيوال، استرس گرمايي، گاوPBMC آپوپتوز، :هاي کليدي واژه
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   در ترکيهمولوسهاي   در گونهمايکوباکتريومهاي  جداسازي اوليه گونه        :       مقاله كامل
  

  ٢ و فِريت راد٢، سلمين اُزر١پينار سِويم
  
  ، تركيه٣٣١٦٩، دانشكده شيلات دانشگاه مرسين، مرسين پروري آبزيگروه ٢ن كوروم، كوروم، تركيه؛  استا كلوزارت غذا، كشاورزي و دامداري، اداره١
  

  )۱۳۹۳ دي ۱۷: ، پذيرش نهايي۱۳۹۲ اسفند ۲۸: دريافت مقاله(
  

 اکتيوزئونوتيـک  اکتريوممايکوبهاي   در اين مطالعه، وجود گونه    .  اکتيوزئونوتيک خطرات بهداشتي در ماهي و انسان دارد        مايکوباکتريومهاي   گونه   
هاي بسيار صيد شده در درياي مديترانه و اژه مورد بررسي  ، گونه)مولوس سورموليتوس(و شاه ماهي قرمز ) مولوس بارباتوس بارباتوس(در شاه ماهي 

 بـا  مايکوبـاکتريوم هـاي   گونه. ندمورد مطالعه قرار گرفت) ترکيه( نمونه ماهي تهيه شده از ماهيگيرهايي در شهرستان مرسين        ٢٠٨تعداد  . قرار گرفت 
 در سـطح گونـه   PCR-RFLPدر سـطح جـنس و بـه وسـيله     اي پليمـراز   واكنش زنجيـره هاي قراردادي جداسازي شده و توسط  استفاده از روش  

، ايکوبـاکتريوم ژنـاونس  م به عنـوان  مايکوباکتريومچهار گونه . شناسايي شدند%) ٢٥/٦( نمونه ماهي ١٣ در   مايکوباکتريوم گونه   ١٣. اند شناسايي شده 
، يـک گونـه   مايکوباکتريوم مـارينوم ، يک گونه به عنوان مايکوباکتريوم اسکروفولاسئوم، سه گونه به عنوان  مايکوباکتريوم فورتويتوم سه گونه به عنوان     

هـاي مـاهي     مايکوبـاکتريوز در نمونـه  هيچ گونـه علايمـي از  .  شناسايي شدندمايکوباکتريوم اوروم و يک گونه به عنوان    مايکوباکتريوم واسه به عنوان   
  . اکتيوزئونوتيک در غذاهاي دريايي کمک نمايندمايکوباکتريومهاي  توانند به مطالعات بعدي بر روي گونه هاي اين مطالعه مي يافته. مشاهده نشد

  
مولـوس  (، شـاه مـاهي قرمـز    )اربـاتوس مولـوس باربـاتوس ب  (، شـاه مـاهي   مايکوبـاکتريوم هـاي     بيماري ماهي، ايمني غـذا، گونـه       :هاي کليدي  واژه

  )سورموليتوس
  
  
  
  
  
  

  آسپرژيلوس فلاوسزاي  هاي توکسين تعيين خصوصيات گونه:                    مقاله كامل
   جدا شده از خوراک دام در شمال شرق ايرانپارازيتيکوس آسپرژيلوسو 

  
  ۳، غلامرضا محمدي۲زاده ، محمد محسن۱الهام داوري

  ۴لوئيو رويا رضائيان د
  
گروه بهداشت مواد غذايي و آبزيان، دانشکده دامپزشکي دانشگاه فردوسي مشهد، مشهد ۲آموخته دانشکده دامپزشکي دانشگاه فردوسي مشهد، مشهد، ايران؛  دانش۱

واحد مشهد، دانشگاه آزاد اسلامي، مشهد، گروه زراعت و اصلاح نباتات، ۴گروه علوم درمانگاهي، دانشکده دامپزشکي دانشگاه فردوسي مشهد، مشهد، ايران؛   ۳ايران؛  
  ايران

  
  )۱۳۹۳ آذر ۵: ، پذيرش نهايي۱۳۹۲ اسفند ۱۰: دريافت مقاله(

  
 پارازيتيکوس آسپرژيلوس و فلاوس آسپرژيلوس به ويژه آسپرژيلوسهاي  هاي ثانويه توليد شده به وسيله بعضي از گونه    ها، متابوليت    آفلاتوکسين  
 و تـشخيص  آسـپرژيلوس  اين مطالعه با هدف ارزيابي آلودگي خوراک دام به انـواع  .شوند مواد غذايي و يا خوراک دام مي   باشند که باعث آلودگي       مي
 نمونه ۱۱۰تعداد .  جدا شده از خوراک دام انجام گرفت   پارازيتيکوس آسپرژيلوس و   فلاوس آسپرژيلوسهاي موثر در مسير سنتز آفلاتوکسين در          ژن

آوري و بـا اسـتفاده از     گاوداري صنعتي و نيمه صنعتي استان خراسان رضوي جمـع ۳۰سانتره، علوفه و خوراک آماده از       خوراک دام شامل سيلو، کن    
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 نمونـه خـوراک دام   ۱۱۰ از آسـپرژيلوس سـويه  %) ۸۲/۶۱ (۶۸تعداد . اي پليمراز مورد ارزيابي قرار گرفت روش کشت آزمايشگاهي و واكنش زنجيره 
، %)۲۷/۱۷ (فـلاوس  آسـپرژيلوس ، سـپس    %)۸۱/۲۱ (فوميگـاتوس  آسـپرژيلوس بيشترين ميزان آلـودگي بـه انـواع         . مورد بررسي، جداسازي گرديد   

از بابـت ميـزان آلـودگي قـارچي بـين      . تعلـق داشـت  %) ۵۴/۴ (اروزيـه  آسپرژيلوسو  %) ۱۸/۸ (پارازيتيکوس آسپرژيلوس،  %)۱۰ (نايجر آسپرژيولس
بـراي  چندگانـه  اي پليمـراز   از آزمايش واكنش زنجيره. (P>0.05)داري وجود نداشت     ف معني هاي صنعتي و نيمه صنعتي هيچگونه اختلا        گاوداري

 فلاوس آسپرژيلوسهاي کليدي در چرخه بيوسنتز آفلاتوکسين در   مسؤول توليد آنزيم(nor-1, ver-1, omtA, aflR)تشخيص چهار ژن اصلي 
واجد %) ۷۱/۳۵( جدايه ۱۰ جدا شده تعداد پارازيتيکوس آسپرژيلوس و فلاوس لوسآسپرژي سويه   ۲۸از  .  استفاده گرديد  پارازيتيکوس آسپرژيلوسو  

ها از بابت توليد آفلاتوکسين با استفاده از روش کرومـاتوگرافي لايـه نـازک مـورد تاييـد قـرار        کليه جدايه. چهار ژن اصلي با باندهاي مشخص بودند    
هـاي    نتايج به دست آمده در اين مطالعه نشان داد که تشخيص سريع و اختـصاصي قـارچ  . باند بودند۳ يا ۲،  ۱داراي  %) ۲۹/۶۴( جدايه   ۱۸. گرفتند

  .باشد زا براي اطمينان از سلامت ميکروبيولوژيکي خوراک دام حائز اهميت مي توکسين
  

   چندگانهاي پليمراز ، خوراک دام، واكنش زنجيرهآسپرژيلوسهاي  گونه آفلاتوکسين، :هاي کليدي واژه
  
  
  
  
  
  

  هاي حاوي منابع مختلف چربي افزودن امولسيون کننده به جيرهتاثير          :       كاملمقاله 
  هاي خاکي کمپل بر عملکرد اردک

  
  ٢ و گوتام سامانتا٢، آملان كومار پاترا١زُسانگپواي

  
، ٧٠٠٠٣٧، بلگاچيـا، كلكتـه،   ٣٧ .K. Bربـي، سـاراني   گروه تغذيه دام، دانشكده دامپزشكي و علوم دامي دانشگاه علوم دامي و شيلات بنگال غكارشناس ارشد، ١

، ٧٠٠٠٣٧، بلگاچيـا، كلكتـه،   ٣٧ .K. Bگروه تغذيه دام، دانشكده دامپزشكي و علوم دامي دانشگاه علوم دامي و شيلات بنگال غربي، ساراني ٢؛ بنگال غربي، هند
  بنگال غربي، هند

  
  )۱۳۹۳ بهمن ۲۹: ، پذيرش نهايي۱۳۹۲ بهمن ۸: دريافت مقاله(

  
و منابع مختلف چربـي بـر روي   ) GPGRگليسرول پلي اتيلن گليکول رسينولئات، (يک آزمايش به منظور مطالعه اثرات يک امولسيون کننده        

. بنـدي شـدند   در هـر گـروه تقـسيم   )  اردک بـه ازاي هـر تکـرار   ١٠(ها به پنج گروه با سه تکرار  اردک. هاي خاکي کمپل انجام گرفت     عملکرد اردک 
براي سه گروه ديگـر،  .  بودند(C2)روغن سويا % ٢، جيره کنترل افزوده شده با  )، بدون افزودن روغن و امولسيون کننده      C1(ها، جيره کنترل     درمان

% ٢، و (T2)روغن خرما بـه اضـافه امولـسيون کننـده     % ٢، (T1)روغن سويا به همراه امولسيون کننده % ٢بلال ذرت با سبوس برنج جايگزين و به      
همچنين . (P>0.1)هاي غذايي قرار نگرفت  مصرف خوراک تحت تأثير هيچ يک از درمان    .  افزوده شد  (T3) خوک به اضافه امولسيون کننده       چربي

هـا کمتـر و    ، که افزايش وزن بدن در مقايسه با سـاير درمـان  T3اثري از درمان غذايي بر روي افزايش وزن بدن و بازدهي خوراک به استثناي گروه  
هـاي    نسبت بـه گـروه  T3 و T1 ،T2هاي  قابليت متابوليزه کردن ماده خشک در گروه    .  بود، وجود نداشت   T2 و   C2  ،T1وراک کمتر از    بازدهي خ 

C1   و C2      ميل به کاهش داشت (P=0.08) .     داري در گـروه   مقادير انرژي قابل متابوليزه بـه طـور معنـيC2    نـسبت بـه گـروه C1   بيـشتر بـوده 
(P<0.05)   هاي  وه، ولي در ميان گرC1 ،T1 ،T2 و T3هـاي   قابليت متابوليزه کردن چربي و ساير مواد مغـذي تحـت تـأثير درمـان    .  مشابه بودند

گيـري، روغـن سـويا و     به عنوان نتيجـه . (P>0.10)ر قرار نگرفتند يها تحت تأث  صفات اصلي لاشه در ميان درمان     . (P>0.10)غذايي قرار نگرفتند    
هاي حاوي مقادير زياد سبوس برنج بدون اثر بر عملکرد افزوده شوند، در    توانند به جيره   وان امولسيون کننده مي    به عن  GPGRروغن خرما همراه با     

  .ها را به طور معکوس تحت تأثير قرار دهد حالي که چربي خوک ممکن است عملکرد اردک
  

   مغذيهاي خاکي کمپل، مصرف مواد ها، رشد، اردک  امولسيون کننده، چربي:هاي کليدي واژه

Archive of SID

www.SID.ir

http://www.sid.ir


 
Iranian Journal of Veterinary Research, Shiraz University 

 

IJVR, 2015, Vol. 16, No. 2, Ser. No. 51, Pages 229-240 

232 

   اسپرماتوزوآي بوفالوDNAآناليز انسجام کروماتين و آسيب                  :     مقاله كامل
  

  ،٣ عبدالغفار.اي آلا، ٢ السوكري.اي .اِي عبدالحامد، ١ محمود.اِم .غكريما 
  ١ احمد.يوسف اِف و ٣الروز  ابو.اِي. اي محمود

  
گـروه مامـايي، دانـشكده    ٣اداره كل خدمات دامپزشكي، الدقي، الجيزه، مـصر؛  ٢ات ملي، الدقي، الجيزه، مصر؛ ، مركز تحقيق  تلقيح مصنوعي گروه توليد مثل دام و      ١

  دامپزشكي دانشگاه بنها، الكاليوبيا، مصر
  

  )۱۳۹۳ آذر ۱: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳ مرداد ۲۱: دريافت مقاله(
  

 و سنجش کامـت در مـايع منـي تـازه و منجمـد      DNAالکتروفورز  به وسيله DNAاين مطالعه به منظور تخمين انسجام کروماتين و آسيب            
آوري شـدند، و مـايع منـي بعـد از فريـز از لحـاظ تحـرک اسـپرم، زنـده مـاني،            هاي مايع مني از چهار بوفـالوي نـر جمـع        نمونه. بوفالو انجام گرفت  

ارامترهاي مايع مني در ميـان گاوهـاي نـر بعـد از آب     داري در پ اختلاف معني.  بررسي شدDNAهاي اسپرم، انسجام کروماتين و آسيب       ناهنجاري
داري  اخـتلاف معنـي  .  در انسجام کروماتين بين مايع مني تازه و منجمد مشاهده شدند        (P<0.001)داري   هاي بسيار معني   اختلاف. شدن پيدا شد  

داري شناسـايي شـد    در ميـان گاوهـا اخـتلاف معنـي    بين گاوها از نظر انسجام کروماتين در مايع مني تازه وجود نداشت، اما در مايع مني منجمـد        
(P<0.05) .    قطعه قطعه شدنDNA       درصد اسپرم با    .  به وسيله الکتروفورز ژل آگاروز ديده نشدDNA      آسيب ديده بـا سـنجش کامـت بـه طـور 

 وجود داشت و DNA (r=-0.68, P<0.05)داري بين تحرک و آسيب به  رابطه منفي معني. کرد داري بين مايع مني تازه و منجمد فرق مي معني
در نتيجـه، ارزيـابي   . (r=0.59, P<0.05) به طور قابل توجهي به شکل مثبت در ارتبـاط بودنـد   DNAهاي اسپرم و قطعه قطعه شدن  ناهنجاري

 سالم را DNAبا  آهاي اصلاح شده انتخاب اسپرماتوزو  ممکن است اطمينان از نرمال بودن ژنوم را ميسر ساخته و بتواند تکامل روش         DNAآسيب  
  .به منظور استفاده در تلقيح مصنوعي هدايت نمايد

  
  ، کيفيت مايع منيDNA بوفالو نر، انسجام کروماتين، آسيب :هاي کليدي واژه

  
  
  
  
  
  

   عصب سياتيک موش صحراييبازسازيير مايع آمنيون جنين جوجه بر روي ثتا        : مقاله كامل
  

  ۲ و فرزانه فضلي۱غلامحسين فرجاه
  
گـروه  ، دانشجوي کارشناسي ارشـد علـوم تـشريحي   ۲شکي دانشگاه علوم پزشکي اروميه، اروميه، ايران؛ زدانشکده پ ،   گروه آناتومي  ،مرکز تحقيقاتي نوروفيزيولوژي  ۱

  دانشکده پزشکي دانشگاه علوم پزشکي اروميه، اروميه، ايران، آناتومي
  

  )۱۳۹۳ دي ۲۰: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳ شهريور ۱۹: دريافت مقاله(
  

  سـر مـوش نـر صـحرايي    ۳۰. هدف از اين مطالعه تجربي ارزيابي تاثير مايع آمنيون جوجه بر برش عرضي عصب سياتيک موش صحرايي است               
شـم جراحـي تقـسيم    ) ۳(نرمال سـالين و  ) ۲(مايع آمنيون، ) ۱( گرم به طور تصادفي به سه گروه شامل   ۳۰۰ تا   ۲۷۵ بالغ به وزن     )داولي-اسپراگو(

بلافاصـله تـرميم اپـي    . طور عرضي قطع شده  ب وعصب سياتيک نمايان شد   .  شد كشيده روزه   ۱۴ايع آمنيون از حفره آمنيون جنين جوجه        م. شدند
مدت دو ه  بار در هفته و ب۵طور روزانه، ه صورت زير جلدي و به ليتر بر کيلوگرم ب   ميلي۲به حيوانات تحت درمان با مايع آمنيون       . نوريال انجام شد  

 روز پس از ۵۶ و ۲۸ شيمي درنوهيستووهمه حيوانات توسط شاخص حرکتي عصب سياتيک، الکتروفيزيولوژي، بافت شناسي و ايم          . ه تزريق شد  هفت
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هاي مايع آمنيون و نرمال سـالين از لحـاظ     پس از جراحي در بين گروه۲۸ و   ۲۱شاخص حرکتي عصب سياتيک در روزهاي       . جراحي ارزيابي شدند  
دار در گروه مايع آمنيون از لحاظ آماري بيـشتر از گـروه نرمـال سـالين بـود           هاي ميلين  ، تعداد آکسون  ۲۸در روز   . (P<0.05)بود  دار   آماري معني 
(P<0.05) .   تر بود، امـا    پس از جراحي، ميانگين سرعت هدايت عصب در گروه مايع آمنيون نسبت به گروه نرمال سالين سريع  ۵۶ و   ۲۸در روزهاي

 عـصب محيطـي را تقويـت    بازسـازي دهد کـه مـايع آمنيوتيـک جنـين جوجـه،       نتايج اين مطالعه نشان مي. (P>0.05)دار نبود    اين اختلاف معني  
  .نمايد مي

  
   موش صحرايي، عصب، بازسازي جنين جوجه، مايع آمنيون:هاي کليدي واژه

  
  
  
  
  
  

   سگ سانانهاي وحشي و واکسن ويروس ديستمپر شناسايي و تفريق سويه:         مقاله كامل
  اي پليمراز داپلکس با رونويسي معکوس توسط واکنش زنجيره

  
  ،١جون ليو- وِن،٤لينگ ژو- جون،٣هو لي-، وِن٢، ١يينگ دونگ-زيااُ

  ١دينگ چِن-  و جين١وِن لواُ-يونگ ،٥كيو ژااُ-مينگ
  
گروه علوم دامي، دانشكده علوم ٢؛ ، چين٥١٠٦٤٢، گوانگژو ، دانشكده دامپزشكي دانشگاه كشاورزي جنوب چين، منطقه تيان هيطب پيشگيري دامپزشكيگروه ١

، دانـشكده دامپزشـكي   طب پيشگيري دامپزشـكي گروه كارشناس ارشد ويروس، ٣، چين؛ ٥١٢٠٠٥كشاورزي و مهندسي يينگ دونگ، دانشگاه شااُگوان، شااُگوان     
، دانـشكده دامپزشـكي دانـشگاه    طب پيـشگيري دامپزشـكي  گروه ويروس، كارشناس ٤؛ ، چين٥١٠٦٤٢دانشگاه كشاورزي جنوب چين، منطقه تيان هي، گوانگژو  

، دانـشكده دامپزشـكي دانـشگاه    طـب پيـشگيري دامپزشـكي   گـروه  كارشناس ارشد واكسن،    ٥؛  ، چين ٥١٠٦٤٢كشاورزي جنوب چين، منطقه تيان هي، گوانگژو        
  ، چين٥١٠٦٤٢كشاورزي جنوب چين، منطقه تيان هي، گوانگژو 

  
  )۱۳۹۳ آذر ۲۵: ، پذيرش نهايي۱۳۹۲ دي ۲۳: دريافت مقاله(

  
در . باشـد  هـا مـي    است که بيماري شديد و بسيار واگيـري در سـگ  (CD) عامل ديستمپر سگ سانان  (CDV)ويروس ديستمپر سگ سانان        

نـوع وحـشي و   هـاي    براي شناسـايي و تمـايز سـويه   (RT-PCR)اي پليمراز داپلکس با رونويسي معکوس  مطالعه حاضر، يک روش واکنش زنجيره  
 ٧٨١ bp cDNA و ٦٣٨هـاي   ها به ترتيب به وسيله توليد فـراورده     چهار پرايمر به منظور شناسايي و افتراق بين ويروس        .  تهيه شد  CDVواکسن  

ه  در چين استفادگ دونگ از استان گوانCD نمونه مزرعه مشکوک به ٦٧اي براي شناسايي   دو رشتهRT-PCRعلاوه بر اين، روش . طراحي شدند
تواند  اي ويژگي و حساسيت بالايي دارد که مي  دو رشتهRT-PCRروي هم رفته، روش .  نمونه مشابه نوع وحشي بودند٣٣به عنوان نتيجه، . گرديد

 تواند در شناسـايي بـاليني و    نشان دهنده آن است که ميومورد استفاده قرار گيرد   وحشي و سويه نوع CDV واکسن براي شناسايي و تفريق مؤثر    
  .بررسي اپيدميولوژيکي به کار رود

  
  ، ويژگيت داپلکس، حساسيRT-PCR ويروس دستمپر سگ سانان، تمايز، :هاي کليدي واژه
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  وميتالي جنيکوپلاسما اکوئيما ي مولکوليي و شناسايجداساز             :       مقاله كامل
   اسب سانان در شمال هندياز دستگاه تناسل

  

  ،١ آرونتاچاپولي رِمِش، ٣سواسي وناگاليكار كوناساگارا، ٢ش راناين، راج١ل نهرايكاپ
  ٦انا پرابهوياما ناراي و ش٥نگي پراتاپ سيآجِ ،٤نگيجندرا پال سيو

  
 و قـارچ  يناس شيكوپلاسما، بخش باكتريشگاه رفرال مايآزما٢وتر پردش، هند؛ ي، يلي، بار٢٤٣١٢٢زاتناگار، ي هند، ايقات دامپزشك يپژوهشكده تحق آموخته    دانش١

قـات  ي، پژوهـشكده تحق ي و قـارچ شناس ـ ي شناس ـيبخـش بـاكتر  ٣  وتر پردش، هند؛ي، يلي، بار٢٤٣١٢٢زاتناگار،  ي هند، ا  يقات دامپزشك ي، پژوهشكده تحق  يشناس
 ـ، يلي، بـار ٢٤٣١٢٢تناگار، زاي هند، ايقات دامپزشكي، پژوهشكده تحقباكتري شناسيبخش ٤وتر پردش، هند؛ ي،  يلي، بار ٢٤٣١٢٢زاتناگار،  ي هند، ا  يدامپزشك وتر ي

وتر ي، ٢٨١٠٠١، ماتورا، (DUVASU) الين دايت د پيدانشگاه دامپزشك (COVs&AH) ي و علوم داميدانشكده دامپزشك، يولوژيكروبيگروه م٥پردش، هند؛ 
 ـ، يلي، بـار ٢٤٣١٢٢زاتناگـار،  يد، ا هن ـيقات دامپزشكي، پژوهشكده تحقي، بخش پاتولوژآسيب شناسي دامپزشكي   ي تخصص ي دكترا يدانشجو٦پردش، هند؛    وتر ي

  پردش، هند
  

  )۱۳۹۳ آذر ۱: ييرش نهاي، پذ۱۳۹۲ يد ۴: افت مقالهيدر(
  

 ،يصي ـ تشخهـاي  آزمـايش ل فقـدان  ي ـ شده است، اما بـه دل اشاره اسب سانان يد مثلي در مشکلات تول  وميتالي جن يکوپلاسما اکوئ يما  به چه اگر   
ده و ي گونـه را تکامـل بخـش   ي اختـصاص يمرهايت، جفت پراين محدودي ابر طرف كردنبه منظور .  استتهناشناخ ياديوع آن تا حد زي ش ياختصاص

 يژگ ـيو. دهنـد  يرا مورد هدف قـرار م ـ ) Bمراز تحت واحد   ي پل RNA (وميتالي جن يکوپلاسما اکوئ يما rpoB ژن   يها يم که توال  يا  کرده يساز نهيبه
گـر  ي و دوميتـال يجن يکوپلاسـما اکـوئ  يماه ي شامل سـو يا ه مزرعهي جدا١٢ن مطالعه با استفاده از     ياافته در   يتکامل  مراز  ي پل يا  رهيواكنش زنج روش  
ان و ي ـ شـده از ماد يآور  جمـع ي نمونه تصادف٧٢ و يني نمونه بال٥٠ نمونه شامل  ١٢٢، تعداد   يا در مطالعه مزرعه  . ن شد يي تع کوپلاسمايما يها گونه

 گونـه تحـت   ياختـصاص مـراز  ي پليا رهيواكنش زنج اسب سانان با آزمون   يدر دستگاه تناسل  وم  يتالي جن يوئکوپلاسما اک يما ييان به منظور شناسا   ينر
 ي کـرد، در حـال  ييها را مثبت شناسا از نمونه% ١٣/٢٢ وميتالي جنيياکو کوپلاسمايما گونه   ياختصاصمراز  ي پل يا  رهيواكنش زنج .  قرار گرفتند  يبررس
ع، يص سـر ي تـشخ ين مطالعه توانـست بـرا  ي فراهم شده در امرازي پليا رهيواكنش زنج.  کشت مثبت بودنديردادک قرايها با تکن از نمونه % ٠١/٩که  

ن گزارش راجع به تکامـل و  ين اوليسندگان، ا ي نو اطلاعاتطبق  . ردي مورد استفاده قرار گ    وميتالي جن يکوپلاسما اکوئ يما يها هيق سو ي و دق  ياختصاص
  .باشد ي موميتالي جنيکوپلاسما اکوئيما يي شناساي گونه براي اختصاصمرازي پليا رهيواكنش زنج يابيارز

  
  rpoBمراز، ژن ي پليا رهي، واکنش زنجوميتالي جنيکوپلاسما اکوئيماص، ي تشخ:يدي کليها واژه

  
  
  
  

  شدگي اتساعي قلب هاي مبتلا به بزرگ  در سرم سگMMP-9 و MMP-2بررسي : مقاله كامل
  

  ،۴، عليرضا وجهي۳داريوش شيراني ،۲يزهره خاک ،۱سولماز چگيني
  ۷ و عبدالرزاق رستمي۶، يارا تمرچي۵محمد طاهري

  
 كلينيكال پاتولوژي، دانشكده دامپزشكي دانشگاه بخش۲ ؛ايران تهران، رزيدنت کلينيکال پاتولوژي، بخش کلينيکال پاتولوژي، دانشکده دامپزشکي دانشگاه تهران،۱

راديولوژي، دانشكده دامپزشكي دانشگاه تهـران، تهـران،   بخش ۴ام كوچك، دانشكده دامپزشكي دانشگاه تهران، تهران، ايران؛       داخلي د بخش  ۳  تهران، تهران، ايران؛  
داخلـي دام كوچـك، دانـشكده دامپزشـكي      بخش ،داخلي دام كوچك دنتيرز۶آزمايشگاه دكتر رستگار، دانشكده دامپزشكي دانشگاه تهران، تهران، ايران؛         ۵ايران؛  

  دامپزشك خصوصي، تهران، ايران۷؛ تهران، تهران، ايراندانشگاه 
  

  )۱۳۹۳ بهمن ۱۲: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳ شهريور ۲۲: دريافت مقاله(
  

 نقـش  (MMPs)ماتريکس متالوپروتئينازها . ها و بافت همبندي قلب همراه است    با تغييراتي در ميوسيت    (DCM)بزرگ شدن اتساعي قلب        
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هاي مهمي در بروز کارديومايوپاتي   آنزيمMMP-9) و (MMP-2رسد که ژلاتينازها  به نظر مي. کنند قلب ايفا ميمهمي در سازماندهي و بازسازي 
شدگي اتساعي قلب با کمک معاينات بـاليني، گـوش کـردن صـداي       ماده وجود بزرگ۱۱ نر و  ۱۱شامل  ) گروه بيمار (  قلاده سگ  ۲۲ در. باشند مي

با وزن و نژاد مشابه با بيمـاران بـه عنـوان    ) گروه کنترل( قلاده سگ سالم   ۱۷ همچنين. قلب، راديوگراف از قفسه سينه و اکوکارديوگرافي تاييد شد        
رل و بيمـار بـا   ت ـهـاي کن   سرم گروهMMP-9و  MMP-2سپس  . ها نيز انجام گرفت    گروه شاهد انتخاب شدند و کليه روند تشخيصي در مورد آن          

از گـروه کنتـرل اسـت و تفـاوت       در گروه بيمـار بيـشتر  MMP-9ها نشان داد که ميزان کلي  بررسي. گيري شد روش زايموگرافي نيمه کمي اندازه  
نشد اما شکل فعـال آن در هـر دو گـروه      در گروه بيمار يافت      pro-MMP-2 .شود گروه مشاهده نمي   ۲ بين   MMP-2داري در ميزان کلي      يمعن

 pro-MMP-9 گرچـه  . تنها در بيماران ديده شـد MMP-9شکل فعال  .دار بود ي در بيماران از نظر آماري معنMMP-2وجود داشت و فعاليت     
مقـادير   داري در ري تفاوت معنـي از نظر آما. داري بيشتر از بيماران بود يدر هر دو گروه مشاهده گرديد اما ميزان آن در گروه کنترل به صورت معن           

مقياس اندازه قلب بر حسب ( VHS و) هر دو سمت  راست، چپ و  (هاي مختلف بزرگ شدگي قلب        مابين گروه  MMP-9 و MMP-2 شکل فعال 
 DCMهـاي مبـتلا بـه      سرم سـگ MMP-9 و MMP-2اگر چه تغييراتي در مقادير  . در مقايسه با کنترل مشاهده نگرديد     ) هاي کمر  اندازه مهره 

 VHSها تحت تاثير بزرگ شدگي قلب يـا درجـه    باشد و هيچکدام از آن  ميMMP-2تر از   مهمMMP-9وجود دارد، اما به نظر آمده که افزايش     
  .نيستند

  
  ، زايموگرافيMMP-2 ،MMP-9 ، ماتريکس متالوپروتئيناز،DCM :هاي کليدي واژه

  
  
  

  ميديديه دم اپيآب شده از ناح/ منجمديها م اسپريابيارز                 :        مقاله كامل
  شگاهيط آزمايم در محيديدي شده از دم اپيآور  جمعي اسپرم گاويل بارورسازيو پتانس

  
  ٤، جوآنا فرانكو٣، جواو سيلوا٢، كارلا سركواييرا١آنتونيو چاوييِِرو

  ١ فرناندو مورياِرا دا سيلواو
  
دانشجوي دوره ٢؛ ، پرتغال٩٧٠٠-٠٤٢ هروايسمو ، دانشگاه آزورس، آنگرا دو(CITA-A) كشاورزي آزورس آوري مركز تحقيقات و فن گروه علوم مناطق بياباني،     ١

آموخته مركز تحقيقات و  دانش٣؛ ، پرتغال٩٧٠٠-٠٤٢هروايسمو  آنگرا دو، دانشگاه آزورس، (CITA-A) آوري كشاورزي آزورس   ، مركز تحقيقات و فن    كارشناسي
مركز تحقيقات و گروه علوم مناطق بياباني، كارشناس ارشد، ٤؛ ، پرتغال٩٧٠٠-٠٤٢هروايسمو  آنگرا دو، دانشگاه آزورس،   (CITA-A) آوري كشاورزي آزورس    فن
  ، پرتغال٩٧٠٠-٠٤٢هروايسمو  آنگرا دو، دانشگاه آزورس، (CITA-A) آوري كشاورزي آزورس فن

  
  )۱۳۹۳ اسفند ۲۳: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳تير  ۹: دريافت مقاله(

  
 يهـا  کي ـله تکني نر کشتار شـده بعـد از انجمـاد بـه وس ـ    يم گاوها يديدي شده از اپ   يآور  جمع يع من ي ما يل بارورساز ي مطالعه حاضر، پتانس   در   

 شده و از نظر حجم، غلظت اسپرم و يآور ها جمع م برش داده شد، و اسپرميديديدم اپ.  قرار گرفتي مورد بررسيتومتري فلوس يها  و روش  يقرارداد
 مـورد  (IVF) يشگاهي ـله لقـاح داخـل آزما  ي اسپرم بـه وس ـ يل بارورسازيپتانس.  شدنديابيتومتر ارزيک فلوسيکروزوم و غشا با استفاده از  انسجام آ 

 ٥/٨٦  %۴  اسپرم به طور متوسـط يزنده مان. بود ٢١٦  ٥/٢٧ × ١٠٦ sperm/mlز کردن، غلظت متوسط اسپرم     يقبل از فر  . ش قرار گرفت  يآزما
.  بـود (P≥0.05) ٨/٩٠  %٩/١ و ٧/٩٠ % ٩/٢ بي ـ سالم قبـل و بعـد از انجمـاد بـه ترت    يي پلاسمايسط اسپرم با آکروزوم و غشا     درصد متو . بود

 (P>0.05)دار  ي بـدون اخـتلاف معن ـ  يبارورساز ١/٦٤ % ٩/٣ ميديديه اپيآب شده ناح/ منجمديع مني، با استفاده از ما  يزان بارورساز يمتوسط م 
 بـا  يدار يبود، کـه بـه طـور معن ـ    ٢/٧٢ % ٥/٤ يزان بارورسازي منظور شده به عنوان گروه کنترل، م    يدر رابطه با گاوها   . دان گاوها به دست آم    يم
 بـا  يشگاهي ـ آزمايهـا  کي ـ از تکنيري ـگ جه، امکان بهره يتدر ن . (P>0.05) اختلاف داشت    يميديديآب شده اپ  / منجمد يع من ي ما يزان بارورساز يم

ن يـي م گاوها با استفاده از روش انجماد با سرعت تحت کنترل به همراه نمودار انجمـاد از قبـل تع  يديدي شده از اپيآور  منجمد جمع  ياسپرماتوزوآها
 منجمـد  يميديدي اپي اسپرماتوزوآهايت بارورسازي، با قابليتومتري فلوسيها  معمول و روشيها کي اسپرم با تکني زنده مانيابيشده، و همراه با ارز    

  .وجود دارد
  

  يع مني، مالقاح داخل آزمايشگاهيم، يديدي، روش انجماد، اپي گاو:يديهاي کل واژه
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  ي پرورش(Misgurnus mizolepis) لوچ ي در ماهايآئروموناس سوبرعفونت    :    مقاله كامل
  کيولوژي باکتريک بررسي، يدر کره جنوب

  

  ٤وان كيم-، دونگ٣يمهيون ك-، داا٢ِهيونگ كو-، بن١جينها يو
  ٣پاركوو -و سونگ

  
گـروه حيـات آبزيـان، دانـشگاه ملـي      كارشناس ارشد، ٢گو، بوسان، كره جنوبي؛ -هاي شيلات، ياُنگدو بخش قرنطينه و بازرسي، اداره خدمات ملي كيفيت فرآورده    ١

 ونـگ يدونـگ ژ ٤ وبي؛دو، كـره جن ـ -سـي، جئولابـوك  -گروه حيـات آبزيـان، دانـشگاه ملـي كوسـان، گانـسان      ٣ دو، كره جنوبي؛ -سي، جئولابوك -كوسان، گانسان 
  دو، كره جنوبي-سي، جئولابوك-، ايكسانسميکروارگانيم
  

  )۱۳۹۳ اسفند ۲۳: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳دي  ۳: دريافت مقاله(
  

دو، کـره  -گان، جئولانـام - در شهر جانگ سئونگيافته در مزارع استخر پرورشيان لوچ پرورش يان ماهي در م ٢٠١٣ در ژوئن    يماريک وقوع ب  ي   
ون ي ـ سـر و اروز ياني ـ دهنـده در قـسمت م   يزي زخم خونر  مشخص ينيم بال يعلا. ديدر مزرعه رس  % ٢/١ر روزانه به    يزان مرگ و م   يم. د رخ دا  يجنوب
.  شديي شناساايآئروموناس سوبرمار به عنوان ي بي مسبب جدا شده از ماه ي، باکتر ييايميوشيات ب يبر اساس خصوص  .  دهنده سرپوش بودند   يزيخونر
ک، کبـد دژنرسـانس واکوئـولر    يستوپاتولوژي ـاز لحـاظ ه . ان نمـود ي ـ را ب(asa1)ن يزي و همـول (sob)ن  يزي ـ آئرول يها  ک، ژن يتيه، دو ژن همول   يجدا

ه، ي ـدر کل.  دهنـده داشـت  يزي خـونر يها  نکروز شده و پولپ   يها  تيطحال اسپلنوس . دها را نشان داد   ينوزوئيفعال در س   ري غ يخون هپاتوسلولار و پر  
 ـ .  مـشاهده شـدند  يوي کليها  و نکروز توبوليزيرها، خون ب گلومروليتخر  لـوچ  يمـاه ) ١٠٨ و ١٠٧، ١٠٦ cfu fish-1 يدوز عفـون  (يعفونـت تجرب

                 يق همـراه بـا دوز عفـون   ي ـدر تزر. دي ـده شـده در مزرعـه گرد  ي ـم دي ـ مـشابه علا ينيم بـال ي ـه منجـر بـه تکامـل علا       ي ـ سالم به همـراه جدا     يپرورش
cfu fish-1 ي که دوز عفونيزمان. در مدت هفت روز پس از عفونت بود% ٣/١٠ر يمرگ و م، نرخ ١٠٦ cfu fish-1 اسـتفاده   به ازاي هـر مـاهي   ١٠٧

ک ي ـها در مدت  يق شدند، همه ماهي تزر١٠٨ cfu fish-1  که بايگر، زمانيوه ديبه ش. ديرس% ٩/٦٠ مدت زمان دو روز به ير طيشد، نرخ مرگ و م
  . دخالت داردي لوچ پرورشير ماهيوع و مرگ و مي در شايآئروموناس سوبرنمودند که ج اثبات ينتا. روز مردند

  
   لوچي، ماهسيزولپيسگورنوس ميمن، يزي، همولايآئروموناس سوبر :يديهاي کل واژه

  
  
  
  
  
  

  هاي استان خراسان شمالي در الاغ لکولي آلودگي پيروپلاسموز اسبيوشناسايي م:  مقاله كوتاه
  

  ۱ و ابوالقاسم نقيبي۲، حسام سيفي۱مرضا رزمي، غلا۱ولي عابدي
  
  گروه علوم درمانگاهي، دانشکده دامپزشکي دانشگاه فردوسي مشهد، مشهد، ايران۲گروه پاتوبيولوژي، دانشکده دامپزشکي دانشگاه فردوسي مشهد، مشهد، ايران؛ ۱
  

  )۱۳۹۳ اسفند ۱۷: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳ارديبهشت  ۲۹: دريافت مقاله(
  

هـدف  . باشد هاي سراسر جهان مي  يک بيماري انگلي داخل گلبول قرمزي در تک سمي    بابزيا کابالي  و   تيلريا اکويي سموز اسبي ناشي از     پيروپلا   
نيز ارتباط ميزان آلودگي و فاکتورها خطر وابـسته بـه    هاي شمال شرق ايران بود و    در الاغ  بابزيا کابالي  و   تيلريا اکويي اين بررسي شناسايي مولکولي     

از .  راس الاغ به ظاهر سالم در استان خراسـان شـمالي مـورد خـونگيري قـرار گرفتنـد        ۱۰۶در اين مطالعه    . ميزبان مورد تجزيه و تحليل قرارگرفت     
هـاي خـون نيـز اسـتخراج شـده و بـا روش واكـنش         نمونـه  DNA.  آميزي گرديـد  آوري شده گسترش خوني تهيه و با گيمسا رنگ       هاي جمع   خون

 مـشاهده شـد،   تيلريـا اکـويي  در چهـار گـسترش خـوني    . راز چندگانه جهت تعيين آلودگي پيروپلاسمي مورد آزمايش قرار گرفتنـد         اي پليم   زنجيره
 در بابزيا کابـالي آلودگي . اي پليمراز چندگانه تعيين گرديد الاغ با روش واكنش زنجيره    %) ۹۴/۵۴( نمونه خون    ۵۴ در   تيلريا اکويي همچنين آلودگي   
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 در الاغ در ارتباط با فاکتورهـاي  تيلريا اکوييداري در ميزان آلودگي  اختلاف معني. پي و مولکولي تعيين نشد    وروش ميکروسک  ا دو هاي خون ب    نمونه
تيلريـا  نتايج نشان دادند که . باشد هاي ايران مي اين اولين گزارش مطالعه مولکولي درباره پيروپلاسموز اسبي در الاغ     . وابسته به ميزبان مشاهده نشد    

  .هاي خراسان شمالي شايع است  در الاغاکويي
  

  تيلريا اکويياي پليمراز،  ، الاغ، واكنش زنجيرهبابزيا کابالي :هاي کليدي واژه
  
  
  
  

  بازسازي سه بعدي ساعد خرگوش نيوزيلندي                           :       مقاله كوتاه
  به وسيله توموگرافي کامپيوتري با آشکارسازهاي متعدد

  

  ٢ و مصطفي اورهان دايان٢، كميل بشولوك٢، امراالله اِكن١زكاديفاُما س
  
  گروه آناتومي، دانشكده دامپزشكي دانشگاه سلجوق، كونيا، تركيه٢گروه پرستاري، دانشكده بهداشت دانشگاه بتمن، بتمن، تركيه؛ ١
  

  )۱۳۹۳ بهمن ۲۹: ، پذيرش نهايي۱۳۹۲اسفند  ۲۸: دريافت مقاله(
  

خرگوش نيوزيلندي به وسيله بازسازي تصاوير سـه بعـدي   ) درشت ني و نازک ني(اين مطالعه تأييد خصوصيات بيومتريک ساعد    هدف از انجام       
(3D)         حاصل از توموگرافي کامپيوتري با آشکارسازهاي متعدد (MDCT)خرگـوش از هـر دو   ١٦تحت بيهوشي عمـومي، سـاعدهاي تعـداد    .  بود 

 بـا قـدرت   MDCTهـاي بازسـازي شـده از تـصاوير      هاي بيومتريک مدل    اندازه. مي تصويربرداري شد   تشخيصي عمو  MDCTجنس با استفاده از     
هـاي مربوطـه سـاعد مقايـسه      در نتيجه، هنگامي که مقادير اندازه بيومتريک اسـتخوان . تفکيک بالا به طور آماري مورد تجزيه و تحليل قرار گرفتند 

هـاي بيومتريـک    داري از نظـر برخـي انـدازه    هاي مهم معني ود ندارد، اما بين دو جنس تفاوتشدند، تأييد شد که اهميت آماري داخل دو جنس وج 
توانند مطالعات بعدي بر روي سيستم اسکلتي را روشن ساخته و نظريه جديـدي در      پيشنهاد شده است که نتايج حاصل از مطالعه مي        . وجود داشت 

  .آموزش آناتومي شکل دهند
  

   کامپيوتري، پيش بازو، مورفومتري، خرگوش، بازسازي سه بعدي توموگرافي:هاي کليدي واژه
  
  
  
  
  

  هاي آزاد در چين بررسي سرولوژيک تب کيو در گاوميشاولين           :          مقاله كوتاه
  

  ،١ هويينگ-لينگ، ١وايني كيوان-سي، ١ تاندونگ-كيواي، ٢، ١ يينيانگ-مينگ
  ٤، ٣ ژووانكي-زينگ  و٤، ٣ ژوهواي-دونگ، ٣ ليوهوآ-گوآ

  
 دامپزشكي، موسسه تحقيقات دامپزشكي لانژو، آكادمي علوم كـشاورزي چـين، لانـژو،    ت شناسي  عل  بر پايه  آزمايشگاه زيست شناسي  كارشناس علوم دامپزشكي،    ١

  بـر پايـه            گاه زيـست شناسـي  آزمايـش ٣ ، دانشكده دامپزشكي دانشگاه كـشاورزي هونـان، چانگـشا، اسـتان هونـان، چـين؛      انگل شناسيگروه ٢استان گانسو، چين؛    
مركز نوآوري جيانگسو جهـت جلـوگيري و   ٤ دامپزشكي، موسسه تحقيقات دامپزشكي لانژو، آكادمي علوم كشاورزي چين، لانژو، استان گانسو، چين؛ ت شناسي عل

  دانشگاه ژانگژو، ژانگژو، جيانگسو، چينهاي مشترك بين دام و انسان، دانشكده دامپزشكي  هاي مهم و بيماري هاي عفوني دام كنترل بيماري
  

  )۱۳۹۳ دي ۱۴: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳آبان  ۴: دريافت مقاله(
  

هاي   نمونه سرمي از گاوميش۵۵۲تعداد . هاي آزاد در چين بود  در گاوميشکوکسيلا بورنتيهدف از مطالعه حاضر بررسي شيوع سرمي عفونت      
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 بـا اسـتفاده از روش   کوکـسيلا بـورنتي  هاي ضـد   آوري گرديده و آنتي بادي     جمع ۲۰۱۴ و ژانويه    ۲۰۱۳انسو، شمال غربي چين بين آوريل       گاستان  
از حيوانـات  ) CI ۹۵% :۷۳/۱۰-۴۵/۱۶، ۵۵۲/۷۵% (۵۹/۱۳بـه طـور کلـي،    .  مورد ارزيابي قـرار گرفتنـد   (ELISA)ايمونوسوربنت متصل به آنزيم     

هـاي مـاده     ميـان گـاوميش  کوکـسيلا بـورنتي  داري در شـيوع سـرمي    تفاوت معنـي . دند بورنتي مثبت بوکوکسيلاهاي  بررسي شده براي آنتي بادي 
)۷۸/۱۳%  ،۱۹/۱۷-۳۶/۱۰: CI ۹۵% (   و نر)۸۹/۷-۳۶/۱۸،  %۷۸/۱۳: CI ۹۵% ( هـا در    در گـاوميش  کوکـسيلا بـورنتي   شيوع سـرمي    . وجود نداشت

 کوکسيلا برونتـي شيوع سرمي . (P>0.05)دار نبود   آماري معنيبود، ولي اختلاف از لحاظ% ۲۶/۱۵تا % ۸۸/۱۰ محدودههاي سني مختلف در      گروه
بودند، اما اين اخـتلاف از لحـاظ آمـاري    ) تابستان% (۳۳/۱۸تا ) پاييز% (۰۶/۱۲ محدودههاي مختلف در  برداري شده در فصل    هاي نمونه   در گاوميش 

هـا   گيري هاي آزاد در چين است که نمايانگر نياز به اندازه گاوميش در کوکسيلا بورنتي  اين اولين گزارش از شيوع سرمي        .(P>0.05)دار نبود     معني
  .هاي آزاد در چين است  در گاوميشکوکسيلا بورنتيجهت کنترل عفونت 

  
  ها ، شيوع سرمي، گاو ميشکوکسيلا بورنتي چين، :هاي کليدي واژه

  
  
  
  
  
  

  ن بر مدت زمان نگهدارياثر عصاره آبي گياه گل ميمو             :               مقاله كوتاه
  و کيفيت ماهي قزل آلاي رنگين کمان در حالت فوق سرد

  
  ۱مهنوش پارسايي مهر ،۲، زهره جديدي۲، مرضيه بلندي۱اشکان جبلي جوان

  ۳و عباس جواهري وايقان
  
صنايع غذايي، واحد دامغان، دانـشگاه آزاد اسـلامي،   گروه علوم و ۲مواد غذايي، دانشکده دامپزشکي دانشگاه سمنان، سمنان، ايران؛   يفيکگروه بهداشت و كنترل     ۱

  ايران گروه پاتوبيولوژي، دانشکده دامپزشکي دانشگاه سمنان، سمنان،۳دامغان، ايران؛ 
  

  )۱۳۹۳ آبان ۵: ، پذيرش نهايي۱۳۹۲اسفند  ۲۵: دريافت مقاله(
  

بر کيفيت و مدت زمان ماندگاري فيلـه مـاهي قـزل آلاي رنگـين     وري در عصاره آبي گياه گل ميمون     اين مطالعه به منظور ارزيابي تاثير غوطه         
گياه گل ميمون به مدت % ٣و % ١هاي  ور سازي در عصاره هاي ماهي پس از غوطه در اين آزمايش، نمونه. کمان در شرايط فوق سرد انجام شده است

هـاي شـيميايي، ميکروبـي و     در فواصـل معـين از نظـر ويژگـي    هاي تيمار شده و شاهد  نمونه.  درجه سانتيگراد نگهداري شدند-٢ روز در دماي    ٢٠
 نتايج نشان داد که استفاده از عصاره آبي گل ميمون در فيله ماهي قزل آلا به خوبي توانست پراکسيداسيون   .ارگانولپتيک مورد آزمايش قرار گرفتند    
. (P<0.05)در روز پايـاني آزمـايش بـه تـاخير بينـدازد       ا کنتـرل عصاره در مقايسه ب ـ% ۳هاي تيمار شده با  چربي و فساد هيدروليتيک را در نمونه  

عـصاره آبـي و   % ۱هاي تيمار شـده بـا    عصاره آبي گل ميمون از ميزان شمارش ميکروبي کمتري نسبت به نمونه% ۳هاي ماهي حاوي     همچنين فيله 
عصاره حتي در روز بيستم % ۳هاي تيمار شده با  که نمونههاي حسي نيز نشان داد    نتايج آزمون . (P<0.05)شاهد در طول آزمايش برخوردار بودند       

هـاي مـاهي و افـزايش     در مجموع، نتايج حاکي از آن بود که عصاره آبي گياه گل ميمون در حفظ کيفيت مطلوب نمونـه    . نگهداري قابل قبول بودند   
کروبي، شيميايي و ارزيابي حسي به خوبي ايـن مطلـب را   هاي مي ها در حالت فوق سرد تاثير بسزايي داشت که نتايج آزمون           مدت زمان نگهداري آن   

  .اثبات کردند
  

  آلاي رنگين کمان، گياه گل ميمون، شرايط فوق سرد، عصاره آبي  کيفيت، قزل:هاي کليدي واژه
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  bتوکروم يس ژن يز توالي با استفاده از آنالپرندگان يها  گونهي برخي مولکوليلوژنيف : مقاله كوتاه
  

  ٢ عبدالحكيممحمد و ياسمينا ٢ خليلرمضان السيد، سماح ١ آوادد فاطي سعياشرف
  
گروه پزشكي قانوني و سم شناسي، دانشكده دامپزشكي دانشگاه الزقازيق، ٢، مصر؛ ۴۴۵۱۱ گروه توسعه فراواني دام، دانشكده دامپزشكي دانشگاه الزقازيق، الزقازيق١

  ، مصر۴۴۵۱۱ الزقازيق
  

  )۱۳۹۳ آبان ۶: پذيرش نهايي، ۱۳۹۲بهمن  ۱۹: دريافت مقاله(
  

ر مداخلات مربـوط بـه   ي، و ساي، حقوقيک، قانونيکارانه، تاکسونوم   در مداخلات محافظهياتي گام حپرندگان يها  گونهيق واقع ي و تفر  ييشناسا   
، اردک (Gallus gallus)ان ياکل مي از قبپرندگان يها  گونهي برخيي جهت شناساين مطالعه کاربرد روش مولکولينرو، اياز ا.  استيپرنده شناس

 و کبـوتر راک  (Streptopelia senegalensis) ي خـانگ ي، قمـر (Coturnix japonica) ين ژاپن ـي، بلدرچ(Cairina moschata) يروس
(Columba livia)را در بر داشت  .DNAتوکروم يس ـ ژن ي از تـوال ي خون استخراج شد و بخـش يها  از نمونهي ژنومbيتوکنـدر ي م) bp ٣٥٨( 

 انجـام  CLC ي اصـل workbench توسط برنامـه  يلوژني فيزهايها و آنال ير تواليمس.  شدند يابي يورسال توال يوني يمرهايت و با استفاده از پرا     يتقو
 ـ  . سه شـدند ي ـ قـبلاً ثبـت شـده در بانـک ژن مقا    يهـا  يافتنـد و بـا تـوال   ي به دست آمده در بانک ژن رسوب       يپنج توال . گرفت        نيدرصـد شـباهت ب

Gallus gallus و Coturnix japonica ن ي، ب%٦٠/٨٨Gallus gallus و Columba livia يهـا  ن گونـه ي بييدرصد شناسا. بود% ٤٦/٨٠ 
      و(Gallus gallus% ١٠٠ تـا  Anas platyrhynchos) و (Columba oenas% ٢٠/٧٧ محـدوده  بانـک ژن در  يهـا  مـورد مطالعـه و گونـه   

Gallus sonneratii ،Coturnix coturnix و Coturnix japonica ،Meleagris gallopavo و (Columba liviaد ي ـثابت گرد.  بود
  . قابل استفاده استپرندگان يها  گونهيي شناساي به طور مشخص برايتوکندري مbتوکروم يس ژن يي جزيت تواليکه تقو

  
  کيلوژنيز في، آنالbتوکروم يس، ژن پرندگان يها  گونه:يديهاي کل واژه

  
  
  
  
  
  

  :ک سگ نژاد بولداگيک منتشر در يوپاتيدي ايپراستوز اسکلتيه    :              گزارش علمي
  يگزارش مورد

  
   موغال،.اِن. اِم عاصي، .اِن. اِم غضنفر، عباس

   محمد.جي سقيب و .اِم
  

  ، پاكستان٣٨٠٤٠ دانشگاه كشاورزي، فيصل آباد، علوم دامپزشكي باليني، دانشكده طبگروه جراحي و 
  

  )۱۳۹۳ آبان ۲۶: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳تير  ۹: دريافت مقاله(
  

 يمارسـتان آموزش ـ يسـگ بـه ب  . دهـد  ي را شـرح م ـ يک بولداگ جنگ ـي در  (DISH)ک منتشر   يوپاتيديپراستوز ا ي وجود ه  ين گزارش مورد  يا   
 ي و سفتي اندام خلفيستادن بر روي در اي، ناتوانده پيشرونراه رفتن  درسختي ت از ي شکا  ابراز  با ،صل آباد پاکستان  ي ف ي، دانشگاه کشاورز  يدامپزشک

د در ي ـع اسـتخوان جد يل وس ـي تـشک ي بـه اسـتثنا    ييايميوش ـي و سروب  ي، همـاتولوژ  ينينات بـال  يمعا.  ارجاع داده شد   يخاج-يه کمر يعضله در ناح  
. دار بودنـد  ير معن ـي ـکنـد، غ  يحرکـت م ـ  الگامنت نوکي با لي که موازيه کمري در ناح(L4-L8) يوگرافون چهار مهره آخر پشت سر هم کمر       يراد
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 ـا.  بود، انجام شـد   DISHشنهاد کننده   يک که پ  يوگرافي راد ي و بررس  ينيم بال ي بر اساس علا   DISHص  يتشخ  ـ ي  در DISHن مـورد  ين گـزارش اول
  .کند ي در پاکستان را ثبت ميبولداگ جنگ

  
  الت نوکنگامي، ليک منتشر، بولداگ جنگيوپاتيدي ايپراستوز اسکلتي ه:يديهاي کل واژه

  
  
  
  
  
  

  ديکوئي غضروف کري متعاقب شکستگير جلدي زيزم عموميآمف      :        گزارش علمي
  ک قلاده سگ ژرمن شپردي در ي آن از نايو جداشدگ

  
  ۱، عليرضا رعايت جهرمي۲، مهرزاد فرود۱بهروز نيك احوال

  ۱و محمد سعيد احراري خوافي
  
دانشجوي دكتراي تخصـصي جراحـي دامپزشـكي، گـروه علـوم درمانگـاهي، دانـشكده        ۲ي دانشگاه شيراز، شيراز، ايران؛ گروه علوم درمانگاهي، دانشكده دامپزشك  ۱

  دامپزشكي دانشگاه شيراز، شيراز، ايران
  

  )۱۳۹۳ بهمن ۴: ، پذيرش نهايي۱۳۹۳مرداد  ۱۳: دريافت مقاله(
  

 يمارسـتان دامپزشـک  يگـر بـه ب  يک سـگ د ي با يري متعاقب درگيعمومشرونده ي پيجلد ريزم ز يسگ نژاد ژرمن شپرد با سابقه آمف      قلاده  ک  ي   
 ي طـول ي شکـستگ ي جراح ـيدر بررس ـ. تونئـوم بـود  يتروپرينوم و نومورياسـت ي، نومومديجلد ريزم زي نشان دهنده آمف   يوگرافي راد يابيارز. ارجاع شد 

د ي ـکوئي به غـضروف کر ي ساده تکيها هي توسط بخي و ناه قرار گرفت ي غضروف مورد بخ   يشکستگ.  واضح بود  ي آن از نا   ييد و جدا  يکوئيغضروف کر 
 ـاز ا.  گزارش نشده استي در منابع دامپزشک  ي آن از نا   يد و جداشدگ  يکوئي کر يوقوع همزمان شکستگ  . اتصال داده شد   عه بـه  ين نـوع ضـا  ي ـن رو اي

  .رديظر قرار گتواند مد ن يه حنجره مي ناحي خارجي به دنبال ترومايجلد ريزم زي آمفيها  از علتيکيعنوان 
  

  يجلد ريزم زي، آمفي نايد، جداشدگيکوئي غضروف کري شکستگ:هاي كليدي واژه
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