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  چکیده 
 تهیه شده مواد غذایی  .است حیواناتانسان و مشترك بین مهم عفونیهاي  بیمارياز  یکی سالمونلوز :هدف زمینه و

ژن . یندهاي جنبی آنها از مهمترین منابع آلودگی سالمونلوز در انسان به حساب می آشت طیور آلوده ویا فراورده گو
hilA ) Hyperinvasive (locus Aاین ژن با رمز نمودن  .زایی سالمونلا می باشد داري نقش بسیار مهمی در بیماري

پروتئین هاي تنظیمی نسخه برداري باعث بیان ژن هاي مهاجم وتسهیل نفوذ سالمونلا به داخل سلول هاي پوششی روده 
در آنها با  hilAشناسایی ژن از طیور و   سالمونلا ه هاي سرمیین گروتعی و جداسازيهدف ازانجام این تحقیق . می شود

    .بود PCRاستفاده از روش 
 از روده ،) نمونه کبوتر 90مرغ و شترنمونه  30نمونه مرغ ، 400شامل (نمونه 520عا مجمودر این مطالعه  :یروش بررس

آزمایش تعیین . ایشات باکتریولوژیک قرار گرفتندطحال طیور جمع آوري و به منظور جداسازي سالمونلا تحت آزم کبد و
با  PCRهمچنین آزمایش . هاي جدا شده انجام شدگروه سرمی با استفاده از آنتی سرمهاي اختصاصی روي سالمونلا

جهت شناسایی وارزیابی این ژن در سالمونلا هاي جدا شده انجام   hilAاستفاده از یک زوج پرایمر اختصاصی ژن 
  . گرفت
از %) 65/8(نمونه  45نمونه مورد آزمایش در این تحقیق تعداد  520لوژیک از مجموع نتایج آزمایش هاي باکتریو :ها یافته

، % 25/7کبوتر به ترتیب  مرغ ون شیوع سالمونلا در مرغ، شترمیزا. نظر آلودگی به سالمونلا ها داراي نتایج مثبت بودند
 D1گروه سرمی  4هاي جدا شده در تعیین گروه هاي سرمی، سالمونلا همچنین  پس از. گردید تعیین% 55/15و % 66/6

،B،C1 وC2  طبقه بندي شدند که گروه سرمیD1 بر اساس نتایج . بوده است%) 3/53(داري بیشترین فراوانی PCR   
   .هاي جدا شده شناسایی گردیددر تمامی سالمونلا bp 854 ، این ژن با ایجاد باند hilAژن 

در مقایسه با سایر طیور مورد داراي شیوع نسبی بیشتري  ایج این تحقیق نشان داد اولا سالمونلوز در کبوترنت :یجه گیريتن
در  hilAثانیا ژن . سالمونلا از گروه هاي سرمی غالب در طیور می باشد D1آزمایش در این تحقیق بوده و گروه سرمی 

   .ندگان دراندازه یکسان قابل شناسایی استها و در گونه هاي مختلف پرگروه هاي سرمی مختلف سالمونلا
    hilAسالمونلا، واکنش زنجیره اي پلی مراز،طیور، :واژه هاي کلیدي

  اسلامی آزاد دانشگاه میکروبی فناوري زیستی پژوهش -علمی مجله
  33-38 صفحه ،مشش شماره دوم، دوره ،1389 پاییز

Archive of SID

www.SID.ir

www.SID.ir


34 

 پژوهشی زیست فناوري میکروبی - مجله علمی

تعيين گروه هاي سرمي سالمونلاهاي جدا شده 
نفت تبریز  هاي خاکزي پالایشگاه استفادهاکتري   مقدمه 

هـاي   یکی از مهمترین بیمـاري ) Salmonellosis(سالمونلوز 
توسـط گونـه هـاي    عفونی مشترك بین انسان و دام اسـت کـه   

هـا متعلـق بـه     این باکتري. ها ایجاد می شود مختلف سالمونلا
بـوده کــه  ) Enterobacteriaceae(خـانواده آنتروباکتریاســه  

 ایـن میکروارگانیسـم هـا     گونه مختلف از  2700تاکنون بالغ بر 
ها داراي  سالمونلا). 1(در نقاط مختلف دنیا شناسایی شده است

بوده و قـادر بـه ایجـاد عفونـت در      گسترش جغرافیایی وسیعی
. طیف وسیعی از موجـودات زنـده از جملـه انسـان مـی باشـند      

سبزیجات، فرآورده هاي لبنی، محصولات دریایی، مواد گوشتی 
     ویژه گوشت ماکیان، تخم مـرغ و فـرآروده هـاي جـانبی آن    ه ب

از مهمترین منابع آلودگی سالمونلا در انسان محسوب می شود 
ان نیز به عفونت هـاي سـالمونلایی حسـاس بـوده و     پرندگ). 2(

. هـا آلـوده مـی شـوند     توسط گونه هاي مختلفی از این باکتري
که باعث تلفات قابـل توجـه در    نآ سالمونلوز پرندگان علاوه بر

مرغداریها خصوصاً جوجه هاي زیر دو هفتگی می شود و از ایـن  
ایـد،  طریق خسارات چشمگیري را به اقتصاد کشور وارد مـی نم 

مـواد غـذایی بـه انسـان     یک بیمـاري منتقلـه از طریـق     بعنوان
محسوب شده و از نظر بهداشت عمومی جامعه نیز حائز اهمیت 

  .)2(فراوانی است
ها مطابق جدول کافمن وایت و بـر اسـاس دارا بـودن     سالمونلا
. به گروه هاي سرمی مختلفی طبقه بندي مـی شـوند   Oپادگن 

از این باکتري ها حداقل داراي یک در این طبقه بندي هر گروه 
           اصـــلی نیـــز  Oاختصاصـــی اســـت کـــه پـــادگن Oپـــادگن 

گروه هاي سرمی سالمونلا ها با حـروف بـزرگ   . می شود نامیده
     برخـی از گـروه هـا نیـز      . نامگـذاري مـی شـوند    A-Zلاتین از 

یی بر اساس واجد بودن پادگن هاي فرعی داراي تحت گروه هـا 
براي مثـال گـروه هـاي    . دندا اعداد مشخص می گرهستند که ب

و  D1,D2بــه ترتیــب بــه تحــت گــروه هــاي  C, Dســرمی 
C1,C2 هاي سرمی گروه . می شوند تقسیمA-E گیرنده در بر

    زا و مهم سالمونلا هـا در انسـان و    سروتیپ هاي بیماري تمامی
ــا ــارم). 3(ت اســتحیوان  و )S.gallinarum( ســالمونلا گالین

که از گونه هـاي متحـرك و   )  S.pullorum( پلورومسالمونلا 
     طبقــه بنــدي D1اختصاصـی طیــور هسـتند در گــروه سـرمی    

و ) S.enteritidis( سالمونلا انتریتیـدیس همچنین . می شوند
تـرین   که از شایع)  S.typhimurium(سالمونلا تیفی موریوم

وارهاي طیور محسوب می شوند و از نظر بهداشت عمـومی   سرو

تقال به انسان از اهمیت ویژه اي بر خوردار هستند به ترتیب ان و
  ).5، 4(قرار دارند D1 و  Bدر گرو هاي سرمی 

ها جهت بقاي خود در یاخته هاي میزبان و ایجاد سالمونلا 
. یکی پیچیده اي استفاده می نمایندعفونت از مکانیسم هاي ژنت

پوششی  مراحل مختلف عبور از سد اسید معده ، تهاجم به بافت
        هاي فاگوستیک با  مخاط روده و ورود به داخل سلول

 در . دمکانیسم ها امکان پذیر می شواین  بهره گیري از
   ها ژن هاي حدتی وجود دارد که فعال شدن سایر سالمونلا

ژن ها که در نقاط مختلف کروموزوم را تنظیم می نماید 
 کاهش بطوریکه موتاسیون در این ژن هاي تنظیم کننده باعث

یکی از ژن هاي  hil Aژن . شودمیزان حدت سالمونلا می 
مهاجم سالمونلا ها است که با رمز نمودن پروتئین هاي تنظیم 
 کننده نسخه برداري باعث بیان ژن هاي مهاجم در سالمونلا 

با بیان شدن و فعالیت ژن هاي مهاجم، زمینه نفوذ . می شود
      ه مهیا باکتري و استقرار آن در  سلول هاي پوششی رود

  ) .6- 9(می گردد
چه مطالعات و تحقیقات زیادي همه ساله در مناطق  اگر

         خصوص سالمونلا ها انجام می گیرد جهان در مختلف 
حال به علت تنوع گونه اي و گستردگی طیف میزبانی  با این

    ضرورت تحقیقات گسترده در خصوص شناساییسالمونلا ها 
طی دو دهه . شتر احساس می گرددو مطالعه این باکتري ها بی

، خصوصا واکنش زنجیره اي هاي مولکولی اخیر استفاده از روش
خصوص شناسایی دقیق اجرام  تحول شگرفی را در مرازپلی 

بطوریکه امروزه از بررسی تنوع ، زا فراهم نموده استبیماري 
             هاي فوق که با استفاده از روش ژنتیکی باکتري ها

بعنوان ابزاري جهت تعیین هویت باکتري ها   شود، انجام می
با توجه به  بر اساس مطالب گفته شده و. استفاده می گردد

ت عمومی بهداش و  تی که سالمونلوز پرندگان در اقتصادیاهم
        تعیین وجداسازي  برجامعه دارد در این تحقیق علاوه 

   از  که یکی hilAهاي طیور، ژن گروه هاي سرمی سالمونلا 
ژن هاي مهاجم محسوب می شود، در سالمونلا هاي جدا شده 

      مورد بررسی) مرغ،شتر مرغ، کبوتر( از سه پرنده مختلف
  . قرار گرفته است

 
  روش بررسی  

از تاریخ آبان ماه   کهدر این بررسی  :جداسازي و کشت میکربی
ــال  ــال    1388س ــاه س ــروردین م ــت ف ــتان   1389لغای در اس
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  جعفر اکبر مهر

 400شـامل  (نمونـه   520جمعا  ،شرقی انجام گرفتآذربایجان 
مورد آزمایش ) نمونه کبوتر 90نمونه شتر مرغ و  30نمونه مرغ ،

طحـال طیـور    نمونـه هـا از روده ،کبـد و   . میکروبی قرار گرفتند
جمع آوري و جهت غنی سـازي ابتـدا در محـیط غنـی کننـده      

 24مدت  ا بههسپس نمونه . کشت داده شدند) مرك(Fسلنیت 
پـس از  . گراد  قرار گرفتند درجه سانتی 37عت در انکوباتور سا

  انقضاي این مـدت نمونـه هـا از محـیط مـایع غنـی کننـده بـه         
بـراي  . محیط هاي جامد انتخابی رشد سالمونلاها انتقال یافتند

لیـزین   -این منظور از محیط کشت جامد مک کانکی و گزیلوز 
سالمونلا هـا در  . استفاده گردید)   XLD( دي اکسی کلات  -

. ایجاد کلنی هایی با مرکز سیاه رنگ می نمایند  XLDمحیط  
    هچنین ایـن بـاکتري هـا در محـیط آگـار مـک کـانکی ایجـاد         
کلنی هاي بی رنگ تا خاکستري نموده که از پرگنه هاي لاکتوز 
     . مثبت و صورتی رنگ کلی فـرم هـا قابـل تفکیـک مـی باشـند      

     هــاي فــوق یافتــه بــا ویژگــیبــا مشــاهده پرگنــه هــاي رشــد 
ــایش ــدول ،    آزم ــیمیایی اوره آز ، ان ــاي بیوش و  MR  ،VPه

با مقایسه نتایج بدست آمده . سیترات در مورد آنها انجام گرفت
هـا بـه    که سالمونلا IMViCبا جدول بیوشیمیایی آزمایشهاي 

منفـی و   VPمثبـت،   MRترتیب داراي نتـایج انـدول منفـی،    
ــاکتري ســیترات مثبــت هســتند ت ــن ب ــا  شــخیص قطعــی ای     ه

  ).10(صورت گرفت
یی سـالمونلا جهـت تعیـین گـروه     خئبعد از شناسایی بیوشیمیا

    سرمی آنها آزمایش سرمی آگلوتیناسیون روي لام با اسـتفاده از  
بـراي ایـن کـار از کیـت     . آنتی سرم هاي اختصاصی انجام شـد 

ــی ســالمونلا  ــرمی اختصاص ــو( س ــتفاده شــد) دیفک ــدا .  اس ابت
سپانسیون غلیظـی بـا اسـتفاده از پرگنـه مشـکوك و سـرم       سو

سپس یـک قطـره از سـرم     ،فیزیولوژي روي لام شیشه اي تهیه
ایجاد آگلوتیناسـیون در  . به مجموعه اضافه گردید Oپلی والان 

). 3(دقیقه بعنوان واکنش مثبت تلقی شد 2مدت زمان کمتر از 
 A  ،B  ،C  ،Dهـاي   سپس آزمایش با آنتی سرم هـاي گـروه  

سالمونلا تکرار وگروه هاي سرمی سالمونلا هاي مـورد آزمـایش   
  . تعیین گردید

  

از  DNAجهـت اسـتخراج   :  PCRوآزمایش  DNAاستخراج 
. ساعته باکتري در محیط لوریا برتانی استفاده گردید 24کشت 

براي این کار از یک کلنی از باکتري رشد یافته در محیط فـوق  
مقطر استریل در داخـل لولـه هـاي    میکرولیتر آب  50همراه با 

شـیرابه تهیـه گردیـد و پـس از تکـان دادن و       PCRمخصوص 
 درجــه  100دقیقــه در حــرارت  10مخلـوط نمــودن بــه مــدت  

سپس محتوي لوله بـه  . گراد دستگاه بن ماري قرارگرفت سانتی
 سـانتریفوژ و از مـایع   rpm 14000دقیقـه بـا سـرعت     5مدت 

در ایـن  ).  5،11(تفاده شـد اس PCRرویی جهت انجام آزمایش 
 - Cardona( مطابق روش  PCRتحقیق جهت انجام آزمایش 

Castro 2002  (   از یک زوج پرایمـر اختصاصـی ژنhilA   بـا
سـالمونلا   hilAهمچنـین از ژن  ).  12(توالی زیر اسـتفاده شـد  

بعنوان کنترل مثبـت اسـتفاده   ATCC 14025  تیفی موریوم
   .گردید

Forward 5' - CGG AAG CTT ATT TGC GCC 

ATG CTG AGG TAG - 3' 

Reveres 5'- GCA TGG ATC CCC GCC GGC 

GAG ATT GTG - 3'  
PCR  از هر یک(میکرو لیتري شامل پرایمر  50در یک حجم (

 20 µm  آنـزیم ،Taq DNA   0.5پلیمـرازU ،dNTPs    
(0.20 Mm) ،) TrisHCl  (100 mM ،KCl   )

500mM (، MgCl2 )25 mM (، DNA  ــک ژ نومی
ــاي  ــف  .µl 3ســالمونلا ه ــل مختل ــتگاه  PCRمراح در دس

ــایکلر ــود   ترموس ــدین شــرح ب ــه در  : ب ــیون اولی         94دناتوراس
 94شـامل   چرخـه  30طـی  دقیقـه   3گراد بمدت  درجه سانتی

   گـراد  درجـه سـانتی   65دقیقـه ،  1گـراد بمـدت    درجه سـانتی 
        72، دقیقـه  1گـراد بمـدت    درجـه سـانتی   72دقیقه ، 1بمدت 
 PCRپـس از انجــام  . دقیقـه  10گـراد بمـدت    سـانتی  درجـه  

 PCRبمنظور تفکیک قطعات تکثیر شده و بررسی محصـولات  
این منظور نمونه هـا   به . الکتروفورز گردید%  2/1در ژل آگاروز 

مخلوط و داخل چاهک هـاي   1به  6گذاري به نسبت با بافر بار
ا استفاده از جریان سپس ب. موجود در ژل آگاروز انتقال داده شد

پس از گذشـت  . ولت عمل الکتروفورز انجام شد 70الکتریسیته 
ساعت از برقراري جریان بـرق عمـل الکتروفـورز پایـان و ژل      1

آگاروز در داخل آب اتیدیوم بروماید بـه مـدت ده دقیقـه رنـگ     
در پایان کـار قطعـات رنـگ آمیـزي شـده توسـط       . آمیزي شد

ــتفا   ــا اس ــاز و ب ــکار س ــتگاه آش ــنفش  دس ــاوراي ب ــور م ده از ن
              انــدازه قطعــات بــا اســتفاده از مــارکر     . عکســبرداري شــد 

bp 250)Fermentase(  ــی ــورد بررسـ ــري و مـ ــدازه گیـ         انـ
  .قرار گرفت

 
  ها  یافته

مورد آزمایش در نمونه جمع آوري شده از طیور  520از مجموع 
   ی به آلودگاز نظر %) 65/8(نمونه 45یق تعداد این تحق
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تعيين گروه هاي سرمي سالمونلاهاي جدا شده 
نفت تبریز  هاي خاکزي پالایشگاه استفادهاکتري   میزان شیوع سالمونلا  .ها داراي نتیجه مثبت بودند سالمونلا 

% 55/15و % 66/6، % 25/7در مرغ، شتر مرغ وکبوتر به ترتیب 
تعیین گروه هاي سرمی،  پس ازهمچنین . تعیین گردید

 C2و D1 ،B،C1گروه سرمی  4سالمونلا هاي جدا شده در 
یشترین داري ب D1  طبقه بندي شدند که گروه سرمی

و  B  C1 ,گروه هاي سرمی  فراوانی. بوده است%) 3/53(فراوانی
C2  66/26در کل نمونه هاي مورد آزمایش به ترتیب % ،  
   .تعیین گردید% 88/8و % 11/11
  
  

 
 
 
 
 

  
  
  
  
  
  
  
  
  
  

در سالمونلا هاي جداشده از طیور  hilAژن   PCRنتایج . 1شکل 
 ،M :مارکر؛ PC:ژن (کنترل مثبتhilA ونلا تیفـی موریـوم  سالم 

ATCC 14025( مربوط به گروه هاي مختلـف   1،2،3،4؛ باندهاي
 5،6،7،8،9،10سرمی سالمونلا هاي جدا شده از مـرغ؛ بانـد هـاي    

مربوط به گروه هاي مختلف سرمی سالمونلا هاي جـدا شـده از   
       از  D1مربــوط بــه گــروه ســرمی     12،11کبــوتر؛ بانــدهاي 

  تر مرغسالمونلا هاي جدا شده از ش

جدول زیر نتایج آزمایش هاي میکروبی و سرمی نمونه ها را بـه  
طیـور در ایـن   . تفکیک نوع طیور مورد آزمایش نشان می دهـد 

در تمـامی   hilAنمود و حضور ژن  bp 854تحقیق ، تولید باند 
  . نمونه هاي مورد آزمایش به اثبات رسید

  
 
 
 
 
 

  بحث  
نمونـه مـورد    520از مجمـوع   1مطابق نتایج مندرج در جدول 
 آلـودگی بـه  %) 65/8(نمونـه   45آزمایش در این تحقیق تعـداد  

بـالا بـودن شـیوع نسـبی     همچنین . ها را نشان دادند سالمونلا
 D1و غالب بودن گرو ه سـرمی  %) 55/15(سالمونلوز در کبوتر 

       از هـر سـه میزبـان مـورد آزمـایش      در سالمونلا هاي جدا شده
لوژیکی ایـن  از دیگـر نتـایج اپیـدمیو   ) غ، کبـوتر مرغ، شتر مـر ( 

اگرچـه گـزارش قابـل اسـتنادي در     . تحقیق را شامل می گردد
خصوص میزان شیوع سالمونلوز در کبوتر و شتر مـرغ در ایـران    
جهت مقایسه با نتایج حاصل ازتحقیق حاضر وجود نـدارد ولـی   

محققین در مناطق مختلف ایران شیوع سـالمونلوز در   مطالعات
مرغداري ها و آلودگی گوشت مرغ به سالمونلا هـا را بـه اثبـات    

همکاران در  بر اساس تحقیقی که توسط زهرایی و. رسانده است
نمونه طیور  192در استان فارس انجام شد از تعداد  2006سال 

لمونلا هـا را  آلودگی بـه سـا  %) 62/15(نمونه  30مورد آزمایش 
سـالمونلا بعنـوان گـروه     D1بعلاوه گـروه سـرمی    ،نشان دادند

که با نتایج تحقیـق  ) 5(سرمی غالب در این مطالعه اعلام گردید
همچنین جلالـی و همکـاران طـی    . حاضر داري همخوانی است

میزان آلودگی گوشت خام طیور به  2008یک بررسی  در سال 
). 13(اعـلام نمودنـد  % 91/17سالمونلا در شهرستان اصفهان را 

تعداد  موارد مثبت فراوانی گروه هاي سرمی
نه نمو

مورد 
 آزمایش

نوع 
 طیور

C2 C1 B D1 

 % تعداد % تعداد % تعداد % تعداد % تعداد

3 34/10  3 34/10  7 13/24  16 17/55  29 25/7  مرغ 400 
0 0 0 0 0 0 2 100 2 66/6  شترمرغ 30 
1 14/7  2 28/14  5 71/35  6 85/42  14 55/15  کبوتر 90 
4 88/8  5 11/11  12 66/26  24 33/53  45 65/8  جمع 520 

 

سالمونلاهاي جدا شده از طیور نتایج آزمایش هاي میکروبی و سرمی. 1جدول   
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مشش، دوره دوم، شماره 89 پاییز  

  جعفر اکبر مهر

دهـد کـه    ر ممالک دنیا نیز نشان میمطالعات محققین در سای
و  Pasmans. سالمونلوز پرندگان داراي گشترش جهانی اسـت 

در کشور بلژیک  2004همکاران طی مطالعات خود که در سال 
نمونه مدفوع کبوتر مـورد آزمـایش از    114انجام شد از مجموع 

) PT(از تیـپ فـاژي   سالمونلا تیفی موریـوم %) 8/22(نمونه  26
رقم بالاتري را  ودند که در مقایسه با تحقیق حاضررا جدا نم 99

  و همکــاران   Vanhooserهمچنــین ). 14(نشــان مــی دهــد
ــایع ــرغ را    ش ــتر م ــالمونلا در ش ــرو وار س ــرین س ــالمونلا ت        س

ــوت ــی موری ــروه ســرمی ( میف ــد )  D1گ ــزارش نمودن        ) . 15(گ
ه از در تحقیق حاضر نیز دو سرووار از سالمونلا هـاي جـدا شـد   

بر اساس نتایج حاصـله از  . هستند D1شتر مرغ از گروه سرمی 
این تحقیق با توجه به اهمیتی که گوشـت پرنـدگان در تغذیـه    

ــر نــدگان عواقــب %) 65/8(انســان دارد شــیوع ســالمونلوز در پ
همچنـین  . هد داشتمطلوبی را در جامعه در پی خوابهداشتی نا

عـلاوه بـر   %) 55/15(ي سـالمونلوز در کبـوتر  شیوع نسـبتا بـالا  
گسترش فزاینده عفونت سالمونلایی در مرغـداري هـا سـلامت    

  . پرورش دهندگان این پرنده را نیز بطور جدي تهدید می نماید
دیگـر   در سالمونلاهاي جدا شده از طیور از hilAشناسایی ژن 

    گونه کـه قـبلا نیـز ذکـر گردیـد      همان. اهداف این تحقیق بود
ن تنظیمی نسـخه بـرداري اسـت کـه     این ژن رمز کننده پروتئی

باعث فعـال شـدن ژن هـاي مهـاجم در سـالمونلا مـی شـود و        
    زایـی سـالمونلا    بدینوسیله نقـش بسـیار مهمـی را در بیمـاري    

توسـط یـک زوج    hilAدر تحقیـق حاضـر ژن   . ایفا مـی نمایـد  
گونـه   همان. پرایمر اختصاصی مورد شناسایی قرار گرفته است 

در تمــامی  hilAه شــده اســت ژن نشــان داد 1کــه در شــکل 
گـروه سـرمی    4سالمونلاهاي جدا شده از طیور که متعلـق بـه   

این ژن تولید باندهایی به انـدازه  . مختلف بودند مشاهده گردید
bp 854 منـاطق مختلـف    تعدادي از محققـین در . نموده است

 . در ســالمونلاها رامــورد مطالعــه قــرار دادنــد hilAدنیــا ژن 
Sanchez  بـا اســتفاده از تکنیــک   2004ان در ســال و همکـار

PCR  ژنhilA    روي نمونه هاي کلینیکی اقدام بـه شناسـایی
  ).6(تیفوئید در انسان نمودند 

ــین  ــال   Pathmanathanهمچن ــاران در س ــا  2003و همک ب
ســویه از  33را در  hilAن مســتقیم، ژ PCR اسـتفاده از روش 

و همکـاران   Churi). 11(سالمونلا مورد شناسـایی قـرار دادنـد   
را  سالمونلا تیفی موریومدر  hilAمیزان بیان ژن  2010درسال 

محققـین فـوق   . نـد با افزایش درجه حرارت انـدازه گیـري نمود  
درجه  45اکثر بیان این ژن در درجه حرارت نشان دادند که حد

 37با برگشت درجه حرارت بـه   گراد صورت می گیرد و سانتی

به حداقل خود رسیده و بعـد  گراد میزان بیان ژن  درجه سانتی
و  Rishi. )17(ساعت قابل اندازه گیري نمی باشـد  2از گذشت 

Rike  نشان دادند سالمونلا تیفی موریوم با بیان  2007در سال
  در مقابـل اسـید هـاي چــرب فـرار از خـود مقاومــت       hilAژن 

زایـی   نشان می دهند که این عمل باعث افزایش قدرت بیماري
ــاکتري مــی شــود  ــاران در  Ellermeier). 18(ب ســال و همک

ــروتئین   2003 ــش پ ــان ژن   RtsAنق ــث بی ــه باع        hilAرا ک
و همکـاران در   Guo). 7(د بررسی قـرار دادنـد   می شود را مور

و اسـتفاده   hilAژن با استفاده از پرایمر اختصاصی  2000سال
از  سـالمونلا مونتـه ویـدئو   موفق بـه جداسـازي    PCRاز روش 

  ).19(ام شدند گوجه فرنگی خ
سـویه سـالمونلا کـه از سـه      45از  hilAدر تحقیق حاضـر ژن  

جـدا شـد   ) مرغ، کبوتر و شتر مرغ ( میزبان مختلف از پرندگان 
گونه تفاونی از نظـر حضـور و    مورد شناسایی قرار گرفت و هیچ

ي جدا شده از سه میزبان فـوق  هادر سالمونلا  hilAاندازه ژن 
اینکــه بررســی تنــوع ژنتیکــی  بــا توجــه بــه. مشــاهده نگردیــد

میکروارگانیســم هــا بــه عنــوان یکــی از ابزارهــاي مهــم جهــت 
شناسایی و تعیین هویت آنها مورد استفاده قرار می گیرد جهت 

ــی      ــوع ژنتیک ــوص تن ــتر در خص ــات بیش ــب اطلاع         hilAکس
تـري در سـرووارها و میزبـان هـاي      لازم است مطالعات وسـیع 
  .  ذیردمختلف سالمونلاها انجام پ

  نتیجه گیري
  hilAاز اطلاعات بدست آمده از این تحقیق در خصوص ژن 

می توان نتیجه گیري کلی نمود که این ژن صرف نظر از نوع 
میزبان و گروه سرمی در اندازه مشابه در سویه هاي مختلف 

  . سالمونلاهاي ماکیان وجود دارد 

  تشکر و قدردانی
زاده ریاست محترم واحد در پایان از جناب آقاي دکتر کاظمی 

سراب و جناب آقاي مهندس طاهري معاون محترم پژوهشی 
واحد که در تأمین هزینه این تحقیق با بنده همکاري نمودند 
صمیمانه تشکر و قدردانی می نمایم ، همچنین از خانم مریم 
بابایی و ابوالفضل برزگر که در انجام امور آزمایشگاهی این طرح 

  .ند تقدیر و تشکر می نمایم بنده را یاري نمود
 
 
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تعيين گروه هاي سرمي سالمونلاهاي جدا شده 
نفت تبریز  هاي خاکزي پالایشگاه استفادهاکتري   
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