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  چکیده

در  و بومی این استانمرغتوسط مرکز اصلاح نژادکه بومی فارسمرغان عملکرد مربوط به در این تحقیق از رکوردهاي 

 شـامل  يت اقتصـاد یاهم داراي چهار صفت يبراعمده  يژنها تفرّق.استفاده شدثبت شده بود،1381تا 1367طی سالهاي 

چهـار روش مختلـف   تفـرّق  آزمـون  بـراي . آزمون شـد  و وزن بدن مرغ تخم ، تعدادمرغ تخم، وزن مرغان سن بلوغ جنسی

،شاخص ژن عمدهو) بارتلت و لون(ها آزمون نرمالیته، آزمون فین، آزمون همگنی واریانس درون خانوادهشامل آماري

بنابراین . استفاده شد REMLدر ابتدا براي تخمین پارامترهاي ژنتیکی از مدل حیوانی تک متغیره و روش.بکار برده شد

دوم روش ارزیابی ژنتیکی چند صـفتی  در مرحلۀ . هاي اصلاحی براي تمام حیوانات محاسبه گردید ارزشو  پذیري وراثت

محاسـبۀ  يبـرا .ژنتیکـی و فنـوتیپی محاسـبه شـد     براي چهار صفت اقتصادي مورد اسـتفاده قـرار گرفـت و پارامترهـاي    

 REMLبـا روش  یتـک صـفت   یک ـیژنت یابی ـک ارزی ـابتـدا در  . شـد اسـتفاده  BLUPبرآوردهـاي از شـاخص ژن عمـده   

 )نینتـاج و والـد   يبـرا ( شـده  ین ـیش بیپ ـ یاصـلاح هـاي   ارزش سـپس بـا اسـتفاده از   و محاسـبه صـفات  پـذیري  وراثت

 ژن چیه ـژن عمده نشان داد که  شاخصروش ج حاصل از ینتا.دیلف محاسبه گردصفات مخت يژن عمده برا هاي شاخص

 سـن بلـوغ جنسـی، وزن   پـذیري  وراثـت  میـزان  .وجـود نـدارد  جمعیِّـت   در اینصفات مورد نظر  يبرا تفرّق در حالعمده

ــرهدر مــدل تــک  و وزن بــدن مــرغ تخــم ، تعــدادمــرغ تخــم و 33/0±014/0، 63/0±53/0،014/0±014/0بــه ترتیــبمتغی

بـه   متغیره در مدل چند و وزن بدن مرغ تخم ، تعدادمرغ تخمسن بلوغ جنسی، وزن پذیري وراثت میزان. بود 016/0±53/0

هـاي آمـاري   اگرچـه روش نتیجـه گیـري مـی شـود     .بود 54/0±014/0و33/0±014/0، 64/0±51/0،013/0±./014ترتیب

ه و بهتر اسـت از روشـهاي   ها دقّت لازم را نداشتباشد، لیکن این روشیهاي اولیه شناخت ژنهاي عمده ممختلف از روش

  .دقیق تر استفاده شود

  ژن عمده، مرغان بومی فارس روشهاي مختلف آماري،بهترین پیش بینی نااریب خطی،: کلیدي هايواژه
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Abstract 
In this research performance records of the Fars province native chickens that were recorded in 
breeding station during 1988 to 2002 were used. Segregation of major genes for four economically 
important traits including sexual maturity, egg weight, egg number and body weight were tested. 
For segregation testing different statistical methods including normality test, Fain test, variance 
homogeneity test within families (Bartlett and Leven test) and major gene index test were applied. 
In first step for estimation of genetic parameters a single trait animal model genetic evaluation using 
REML method was used. Therefore, heritabilitis of traits and breeding values of all animal's were 
calculated. In the second step a multiple trait genetic evaluation method for four studied traits were 
used and multiple traits genetic and phenotype parameters were estimated. Then by predicted BLUP 
breeding values of all animals (offspring and parents), major gene indices for all of traits were 
calculated. In conclusion, based on appropriate criteria, segregation of major genes for above 
mentioned traits in this population were not verified. Heritability values that were calculated with 
univariate model for sexual maturity, egg weight, egg number and body weight traits were 
0.53±0.014, 0.63±0.014, 0.33±0.014 and 0.53±0.016, respectively. Their multiple traits estimations 
were 0.51±0.014, 0.64±0.013, 0.33±0.014 and 0.54±0.014, respectively. It was concluded although 
different statistical methods are initial recognition methods of major genes, but these methods did 
not show high precise and it is better to use another precise methods.

  

Key Words: Best Linear Unbiased Predictor, Fars Province Native Chicken Major Genes, 
statistical different method.

  مقدمه

 بر اسـاس ایـن تئـوري   کمی پیشرفت ژنتیکی صفات 

تعداد زیادي  تأثیر که این دسته از صفات تحت  باشد می

ژن قـرار گرفتـه کــه اثـرات جزیــی روي صـفات مزبــور     

با اثرات بزرگ بر روي بعضی از ایـن   تعدادي ژن. دارند

شناسـایی  . انـد  شـده  اخیر شناسایی هاي سالت در صفا

ژنهاي عمده
1

 هـاي  برنامـه  اهمیت اقتصادي بزرگی براي 

ــات دارد  ــلاحی حیوان ــتفاده از . اص ــا اس ــک ب ــاي تکنی  ه

جایگـاه آنهـا را بـر روي    ایـن ژنهـا و   تـوان  می مولکولی

بیشتري تشـخیص داد کـه کـاربرد     دقّت با ها مکروموزو

                                                
1Major genes

زیادي دارد، بنابراین باید قبل  ۀننیاز به هزیها  تکنیکاین 

ي آمـاري  هـا روشمولکـولی از   هـاي  تکنیکاز بکاربردن 

خوشـبختانه  . آنهـا اسـتفاده کـرد   اولیـۀ  براي شناسـایی  

متخصصین ژنتیک و آمـار بـراي ردیـابی ژنهـاي عمـده      

بدون داشتن اطلاعات نشـانگري و صـرف هزینـه بـراي     

 ابـداع  ي توانمنـدي را هـا روشتعیین ژنوتیـپ حیوانـات،   

در حـال  جمعیِّـت  چنانچه یک ژن عمده در یـک  . اند نموده

از  توانـد  مـی باشد، در آن صورت توزیع آن صفت  تفرّق

از طـرف دیگـر در   توزیع نرمال انحراف داشته باشـد و 

همگنی واریانس از بین خواهـد   ،ناتنی هاي خانوادهداخل 

رفت و همچنین بسته به ژنوتیپ والدین بـراي ژنگـاه ژن   
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و واریـانس   ها خانواده ، مابین میانگین صفات برايعمده

بر ایـن  . وجود خواهد داشت داري خطّی معنی آنها رابطه

اساس چندین روش آماري براي ردیـابی ژنهـاي عمـده    

هـاي  به روش توان می از آن جمله. گذاري شده استهپای

 به عبـارت صـحیح  (ها داده مبتنی بر آزمون نرمال بودن

آزمـون  (هـا  خانواده مگنی واریانس داخل، ه)ها باقیمانده

بارتلت
2
و لون 

3
و انحنایی بین میـانگین و  رابطۀ خطّی و ) 

آزمـون فـین  (ها خانوادهواریانس داخل 
4

. اشـاره نمـود  ) 

ــاران   ــه و همک ــن  )2003(آرژنت ــروي و الس ) 1992(و ل

نشان دادند که توانمنـدترین آزمونهـا بـراي نشـان دادن     

ــت   ــون بارتل ــده، آزم ــاي عم ــین ژنه ــی و ف ــد م در . باش

با استفاده از این  )1388(علیجانی و همکاران  ،يا همطالع

نشان دادند که ژنهاي عمده بـراي چهـار صـفت     ها روش

، تعـداد  مـرغ  ، وزن تخممرغان سن بلوغ جنسیاقتصادي 

در مرغــان آذربایجــان غربــی و  و وزن بــدن مــرغ تخــم

یـک روش سـاده بـراي تشـخیص      .مازندران وجود دارد

)(MGIشـاخص ژن عمـده   عمده روشژن 
5

 .باشـد  مـی  

خـون انسـان    فشـار  بـراي  اولـین بـار  شاخصکلّی فرم 

براساس  MGI). 1979،همکارانکارلین و (محاسبه شد 

انحراف ارزش اصلاحی هر فرزند از میـانگین والـدین و   

. انحراف فرزند از هر کدام از والدین محاسبه شده اسـت 

 گیـري  انـدازه  اسـتفاده از  این انحراف بـا  ،براي اولین بار

،کــارلین و همکــاران(مقــدارهاي فنــوتیپی تعریــف شــد 

ــد . )1979 ــالهاي بع ــامولا  ،در س ــاخص را ) ١٩٨۶(ف ش

ــاس ــاي  ارزش براس ــرین  ه ــا روش بهت ــه ب ــلاحی ک اص

ــی انــدازه پیشــگویی نااریــب شــد گیــري خطّ
6
،(BLUP)

از شـاخص ژن  ) ١٩٧١(و همکـاران  ل اچیـا .توضیح داد

اي عمده بر روي صفات رانـدمان  بی ژنهعمده براي ردیا

در  (ASM)و سـن بلـوغ جنسـی   ) (EPمـرغ  تخـم  دتولی

استفاده کردند و به وجـود ژن عمـده بـراي     لندلاین ردای

ژنهـاي  بررسی ،هدف از این تحقیق. بردندیپاین صفات 

اقتصـادي در مرغـان   مهـم  عمده براي برخی از صـفات  

                                                
٢Bartlett
٣Levene  
٤Fain  
5Major gene index
6Best linear unbiased prediction

مختلــف هايبــومی اســتان فــارس بــا اســتفاده از روشــ

  . بودژنتیکی هاي مؤلفه آماري و برآورد

  هامواد و روش

مرکز اصلاح نژاد و تکثیر مرغ بومی فارس در سـال       

ــاد در   1365 ــمس آب ــل ش ــمال   70در مح ــومتري ش کیل

شهرستان شیراز با هـدف تـرویج و اصـلاح نـژاد مـرغ      

بـراي تشـکیل جمعیِّـت پایـه بـه      . بومی آغاز به کار کـرد 

مـرغ   آوري تخـم  رغ و خروس اقدام به جمعم 4000تعداد 

دار از نواحی گرمسـیر، سردسـیر و معتـدل اسـتان      نطفه

ــد ــال  . ش ــراي دو س ــه   داده، )1365-1367(ب ــرداري ب ب

، گلّـۀ مولّـد بـا    1367اي انجام شد و از سال  صورت گلّه

برداري و  قطعه مرغ و خروس تشکیل و داده 2366تعداد 

در هر سال تعـدادي  . ثبت آنها در سیستم قفس آغاز شد

هفتگـی، تعـداد    12مرغ و خروس براساس وزن بـدن در  

مرغ در سـه ماهـۀ اول تولیـد، سـن بلـوغ جنسـی و        تخم

به عنوان ) 32و  30، 28هاي  هفته(مرغ  میانگین وزن تخم

بـرداري انفـرادي و ثبـت     مولّد نر و مـاده انتخـاب و داده  

تعـداد مـرغ بـه خـروس     . اي انجام شد مشخصات شجره

بـود و هـر مـرغ بـه صـورت       1بـه   5آمیزش به نسـبت  

چرخشی در جایگاه مخصوص آمیزش با خـروس قـرار   

داده شده و سپس براي تخمگذاري به قفس منتقـل شـده   

مرغ بـه مـدت سـه مـاه در قفـس       برداري تخم داده. است

به بعد، آمیزش  1377از سال . انفرادي انجام گرفته است

بـا  (یح مصـنوعی  با سیستم تصادفی ولـی بـه روش تلق ـ  

ایـن  در . انجـام شـده اسـت   ) خروس 1مرغ به  25نسبت 

 هفتگـی،  12وزن بـدن در سـن   هـاي صـفات    تحقیق داده

 روز اولـین  در سـن ،یهفتگ ـ 32تا  28بین  مرغ وزن تخم

هفتگی  12مرغ تولید شده درسن  تخمگذاري و تعداد تخم

نسل بـود کـه در طـی     11ها مربوط به  داده .شد استفاده

توسط مرکز اصلاح نژاد اسـتان   1381تا  1367سالهاي 

روش مورد استفاده در ایـن  .آوري شده بود فارس جمع

تحقیــق بــراي بررســی ژنهــاي عمــده عبــارت بودنــد از  

آزمونهاي نرمالیته، آزمون فین، همگنی واریـانس درون  

. و شاخص ژن عمده بـود ) شامل بارتلت و لون(خانواده 

از محاسبۀ بعدفامولابراي این کار از شاخص ژن عمده 

براي صفات مختلـف از مـدل    ) (BVهاي اصلاحی ارزش

www.SID.ir



Arc
hive

 of
 S

ID

1390سال/ 3شماره  21جلد / هاي علوم دامینشریه پژوهش                                                                            علیجانی و دیمی     74

بــا . حیــوان تــک متغیــره و چهــار متغیــره اســتفاده شــد

هـاي اصـلاحی بـراي تمـامی      استفاده از این مـدل ارزش 

شاخص ژن عمده به صورت زیر . حیوانات محاسبه شد

.محاسبه شد
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هـاي اصـلاحی    به ترتیب ارزش Dو O  ،Sدر این رابطه

 BLUPباشـند کـه بـا روش   فرزندان و پدر و مادر مـی 

). 1997هندرســون (انــد  هندرســون تخمــین زده شــده

n  تعداد فرزندان پدر و مـادر وk    پـارامتر شـناخته شـده

کـارلین  (بگیـرد   2و  5/01تواند مقادیر ثابت  میاست که

از  هـــاي حاصـــل شـــده در ارزش). 1979و همکـــاران، 

ها را تصحیح توان فنوتیپ معادلات مختلط هندرسون می

.را محاسـبه نمـود   BVهاي اصـلاحی یـا    کرده و ارزش

لازم به ذکر است که براي محاسبه ارزشـهاي اصـلاحی   

از تمــامی اطلاعــات موجــود در فایــل شــجره و تمــامی  

. روابط خویشاوندي در یک مـدل حیـوانی اسـتفاده شـد    

این تحقیق بـراي صـفت وزن   مختلط حیوانی که در مدل 

بدن مورد استفاده واقع شـد، بصـورت زیـر بـود، بـراي      

مـرغ   مرغ و وزن تخم صفات سن بلوغ جنسی، تعداد تخم

نیز همین مدل استفاده شد و لیکن اثـر جنسـیت از مـدل    

  . حذف شد

  ijklijklKijiijkl eASGHGy 

ــه  ــن رابط ــه  در ای ــده،  ijklYک ــاهده ش ــفت مش  ص

اثر ثابت نسل،  iGمیانگین،  ij GH   اثر نوبت جوجـه

کشی در داخل نسل براي صـفات وزن بـدن، سـن بلـوغ     

باشد که بـراي   مرغ می مرغ و وزن تخم جنسی، تعداد تخم

ابـت اضـافه   به اثرات ث KSصفت وزن بدن اثر جنسیت 

هـا   اشتباه یا باقیمانـده  ijkleاثرات تصادفی و  ijklA. شد

  .است

مولفه هاي واریانس و  REMLابتدا با استفاده از روش 

کوواریانس برآورد و سپس از آنها در معادلات مخـتلط  

در . براي براوردهاي ارزشـهاي اصـلاحی اسـتفاده شـد    

هـاي اصـلاحی بـا اسـتفاده از      تغیـره ارزش حالت تـک م 

  :معادلات مختلط هندرسون از رابطۀ زیر بدست آمد 
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ــزار ــرم اف ــرآورد ارزش  DFREMLاز ن ــراي ب ــاي  ب ه

.اصلاحی در این تحقیق استفاده شد

نرمالیته

در صورت تفرّق ژن عمـده تأثیرگـذار بـر صـفات در          

رد انتظار از رود توزیع صفات مویک جمعیِّت، انتظار می

بنابراین بـراي انجـام   . توزیع نرمال انحراف داشته باشد

، با استفاده از مـدل  پرتاین آزمون پس از حذف مقادیر 

آماري زیر براي صفات رکـورد بـرداري شـده بـر روي     

  :مرغها تحت این آزمون قرار گرفتند

ijkijiijk e)G(HGY   

ة مشاهدة مربـوط بـه صـفت،    دهندنشان ijkYکه در آن 

  ،میانگین کل جمعیِّت براي آن صفتiG  اثر نسـلiام

 ij GH  کشـی  ، اثر نوبـت جوجـهj  ام در نسـلi وام

ijke باشد، مشاهدات براي اثـرات ثابـت    یاثر باقیمانده م

هـا تحـت آزمـون نرمـال قـرار       تصحیح شده و باقیمانده

.گرفتند

  آزمون همگنی واریانس درداخل خانواده

یکی از اثرات تفرّق ژنهاي عمده بر روي صـفات ایـن        

هـا   است که بسته به ژنوتیـپ والـدین در آن ژنگـاه، آلـل    

هـاي   اخل خانوادهتوانند سبب ناهمگنی پراکندگی در د می

تعداد خانواده هاي ناتنی پدري  .تنی یا ناتنی پدري شوند

ســن بلــوغ جنســی، وزن در ایــن تحقیــق بــراي صــفات 

، 871بـه ترتیـب   و وزن بـدن  مـرغ  ، تعـداد تخـم  مرغ  تخم

ــود 830و  872، 856 ــراي   . ب ــون ب ــت و ل ــون بارتل آزم

هـا اسـتفاده   ها در داخل خـروس آزمون همگنی واریانس

دا با استفاده از مدل آماري زیر کـه بـراي صـفت    ابت. شد

وزن بدن اثر جنسیت هم به آن اضافه شده بـود رکـورد   

مثـل اثـر   (ها بـراي تمـامی اثـرات سیسـتماتیک محیطـی     

و  )بـا اسـتفاده از مـدل زیـر    (تصـحیح ) جنسیت و غیـره 

سپس رکوردهاي تصحیح شده یا همان بـاقی مانـده هـا    
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در داخل خـانواده   واریانسی مثل همگنی یبراي آزمونها

هاي ناتنی پدري یا دیگر آزمونهـا مـورد اسـتفاده قـرار     

  .گرفتند

ijkijiijk eGHGY  )(

علیجانی ( در آزمون بارتلت از آمارة زیر استفاده گردید 

و اویمـاري و  1380؛نجاتی و همکـاران،  1388و همکاران 

       ):1996همکاران

 




























 

 

 

 

k

i

k

i
i

i

k

i
ii

k

i

k

i
iii

k

i
i

kdf
df

sdfdfsdfdf

1 1

1

2

1 1

2

1

)1(3//1)
1

(1

log/log
  

امـین  iاي برايبرابر با واریانس نمونه isدر آمارة فوق

)(درجـه آزادي  idfخانوادة ناتنی پدري بـوده و   1in 

تعداد افـراد در خـانواده    in.باشد ام میiبراي خانوادة

iام وkباشد ها می نیز برابر با تعداد خانواده .  

  آزمون فین
هـایی کـه درون    در صورت وجود ژن عمده، خانواده     

ــرّق مــی  ــا ژن عمــده در حــال تف ــارتی   آنه ــه عب باشــد، ب

هایی که هر دو والد یا یکی از آنهـا هتروزیگـوت    خانواده

ــه   ــت درمقایس ــانواده اس ــا خ ــد    ب ــر دو وال ــه ه ــایی ک ه

(AA*AAباشـد یعنـی   هموزیگوت می aa * aa داراي ) /

ژنوتیـپ هموزیگـوت   تنها در مقایسه والدین بـا (میانگین 

. و واریانس بزرگتـري خواهنـد بـود   ) براي آلل کم ارزش

هاي گـروه دوم میـانگین عملکـرد     که در خانوادهدر حالی

و ) ثبـت یـا منفـی   در جهـت م (فرزندان بزرگ خواهد بود 

براین اساس با تفـرّق  . باشد  لیکن واریانس آنها کمتر می

هـا و واریـانس    خـانواده ) x(ژن عمده، مـا بـین میـانگین    

تـوان   یک رابطۀ خطّی انحنایی به شکل زیر مـی   (V)آنها

                                                        .برقرارنمود

2

210
 bbbV                          

هـاي   دهندة واریانس داخل خانوادهنشان Vدر این رابطه  

هـا   نیـز برابـر بـا میـانگین خـانواده      μناتنی پدري بوده و 

توانـد   داري ضرایب این رابطه مـی  بنابراین معنی. باشد می

. دهندة وجود ژن عمده براي صفت مورد نظر باشـد نشان

علیجـانی و  (وف اسـت این آزمـون بـه آزمـون فـین معـر     

و لروي و السـن  2003، ؛ آرژنته و همکارا1388همکاران

ابتدا بـا اسـتفاده از مـدل    براي انجام این آزمون ). 1992

آماري زیر که براي صفت وزن بدن اثر جنسـیت هـم بـه    

ــرات    ــامی اث ــراي تم ــا ب ــود رکــورد ه آن اضــافه شــده ب

تصـحیح و  ) مثل اثر جنسیت و غیـره (سیستماتیک محیطی

پس رکوردهاي تصحیح شده یا همـان بـاقی مانـده هـا     س

براي آزمونهاي مثل همگنی واریـانس در داخـل خـانواده    

هاي ناتنی پدري یـا دیگـر آزمونهـا مـورد اسـتفاده قـرار       

.گرفتند

ijkijiijk e)G(HGY   

بــراي SASو   EXCELدر ایــن تحقیــق از نــرم افــزار 

هـا اسـتفاده   سازي و تجزیه و تحلیـل داده  ویرایش آماده

  .شد

  نتایج و بحث

هاي توصیفی براي صفات رکوردبرداري شده  آماره      

بـه غیـر از صـفت    (در مرکز مرغان بومی استان فـارس  

مرغ که به خاطر تفـاوت مرغهـا از نظـر تعـداد      تعداد تخم

ــی  ــذاري م ــاي تخمگ ــد  روزه ــت،  ) باش ــده اس آورده نش

دول همـانطور کـه از ایـن ج ـ   . درج شده است 1درجدول 

ایسـه  شود، میزان پراکندگی وزن بـدن در مق  مشاهده می

  .باشد با سایر صفات بیشتر می
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  .هاي توصیفی صفات اقتصادي مرغان بومی استان فارس آماره -1جدول 

ضریب   میانگین  رکوردتعداد  صفت

  %تغییرات

  کمترین  بیشترین

  360  1670  96/15  1086  5651  )گرم(هفتگی خروسها  12وزن بدن 

  300  1400  64/16  14/780  23048  )گرم(هفتگی مرغها  12وزن بدن 

  4/30  96/58  97/6  84/43  23239  )گرم(مرغ  وزن تخم

  88  268  32/8  648/166  23815  )روز(سن بلوغ جنسی 

  

ــمارة   ــدول ش ــی    2در ج ــون همگن ــه آزم ــوط ب ــایج مرب نت

واریانس آمده است به دلیل شباهت نتایج آزمـون لـون بـا    

. بارتلت تنها نتایج آزمون دوم گـزارش شـده اسـت   آزمون 

همانطور که از این جدول مشخص است، براي اکثر صـفات  

بـا  % 1هـا در سـطح   هـاي خـروس   واریانس درون خـانواده 

توانـد در اثـر    داري داشـته و ایـن مـی    همدیگر تفاوت معنـی 

ثیرگـذار بـر روي ایـن صـفات     Ûتفرّق ژن یا ژنهاي عمده تـا 

وجـود ژن عمـده مـؤثر بـر روي ایـن       باشد، چرا که بـدون 

هـاي نـاتنی    صفات انتظار داریم که واریانس درون خانواده

  .پدري همگون باشد

  .ي ناتنی پدري مرغان بومی استان فارسها خانواده درون) بارتلت(نتایج آزمون همگنی واریانس  –2جدول

ناتنی پدري هاي خانواده تعداد ²χمقدار صفت

830
**

1/5615 )گرم(هفتگی  12وزن بدن 

871
**

9/3553 )روز(سن بلوغ جنسی 

856
**

1269 )گرم(مرغ تخم وزن 

872
**

9/8684 )روز(مرغ تخم تعداد 

  %        1در سطح  داري معنی**                             

نتایج آزمون فین به عنوان دومـین آزمـون توانمنـد در      

همـانطور کـه از ایـن جـدول      .آمده است 3جدول شماره 

انحنـایی   -خطّـی   مشخص است براي اکثر صفات رابطه

 و میـانگین آنهـا بسـیار    هـا  خـانواده  بین واریانس داخل

مـرغ  تخم است تنها براي صفت وزن )>01/0P(دار معنی

ژن عمـده را  هـا  داده و این شود میندیدهدار رابطۀ معنی

و خطّـی   ایبلازم به ذکـر اسـت کـه ضـر    . کند مینتأیید 

عرض ازمبدأ براي صفت وزن بدن در مقایسه بـا سـایر   

  .باشد می صفات بیشتر

  

  .ضرایب رگرسیون آزمون فین براي صفات مختلف اقتصادي ایستگاه استان فارس -3جدول 

رگرسیون درجه دومرگرسیون خطیÛعرض از مبداصفت

22/11137)گرم(هفتگی  12وزن بدن  **54/27 **39/0 **

94/150)روز(بلوغ جنسی سن  **64/5 **54/0 **

84/7)گرم(مرغ  وزن تخم **48/0 **022/0-
ns

75/46)روز(مرغ  تعداد تخم **21/0
ns

0024/1 **

ns:1در سطح  داري معنی**:      %5در سطح  داري معنی*:      دار  معنی غیر%  
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محاسبه شده را براي صفات مهـم   MGIمیزان  4جدول 

غان بومی استان فارس توسـط آنـالیز تـک    اقتصادي مر

متغیلازم به ذکـر اسـت   . دهد میره نشان ره و چهار متغی

ژن عمـده از طریـق شـاخص ژن     تفـرّق تأییـد  کـه بـراي   

  . شود می سه معیار به صورت زیر تعریف عمده،

  .شود 1بزرگتر از MGIمقدار  -1

افـزایش  ´MGI(k)وMGI(k)اخـتلاف بـین مقـدار    -2

 MGI(0.5)اخـتلاف بـین   (k)عنـی بـا افـزایش    ی(.یابـد 

MGI(1)  وMGI(2) افزایش یابد.(  

همـانطور . نیز افـزایش یابـد   MGIمقدار  Kبا افزایش  -3

شود بـا توجـه بـه معیارهـاي     که از این جدول مشاهده می

نتیجـه گرفـت کـه بـا روش     تـوان   مـی اشاره شـده در بـالا   

ژن عمــده بــراي صــفات تعــداد تفــرّقعمــده  شــاخص ژن

ژن  مـرغ  تخـم ، سن بلوغ جنسی، وزن بـدن و وزن  مرغ تخم

  .قرار نگرفتتأیید مورد 

  

  .متغیرهو چندمتغیره اندازه گیري شده مرغان بومی استان فارس توسط مدل تک  MGIن میزا-4جدول 

  

صـفات مهـم اقتصـادي    پذیري  وراثتمیزان  5جدول     

، سـن بلـوغ   مـرغ  تخـم تعـداد (مرغان بومی استان فارس 

را بـا دو مـدل تـک    ) مـرغ  تخـم جنسی، وزن بـدن و وزن  

متغیایـن  در همانطور که  .دهد میره نشان ره و چند متغی

بـا  پذیري  وراثتبیشترین میزان  شود میجدول مشاهده 

صـفت وزن   ،)متغیـره و چنـد  متغیـره  تـک  (هر دو مـدل 

 را صـفت پـذیري   وراثتداشت و کمترین میزان  مرغ تخم

بـا اسـتفاده از مـدل    در این تحقیق .داشت مرغ تخمتعداد 

سن بلـوغ جنسـی، تعـداد     پذیري وراثتمیزان متغیره تک 

هفتگــی و میــانگین وزن   12، وزن بــدن در مــرغ تخــم

هفتگــی بــه ترتیــب     32و  30، 28در ســن   مــرغ  تخــم

±014/0و 016/0±53/0، 014/0±53/0،014/0±33/0

برابـر بـا  متغیـره  مـدل چنـد   بود و بـا اسـتفاده از    63/0

±013/0و014/0±51/0،014/0±33/0،014/0±54/0

ســن بلــوغ  پــذیري وراثــت) 1377(بــین نیــک.بــود64/0

در سن  مرغ تخم ، وزن بدن و وزنمرغ تخم جنسی، تعداد

در متغیـره   هفتگی با استفاده از مـدل چنـد   32و  30، 28

و  40/0، 31/0، 37/0، 19/0، 34/0مرغــان بــومی فــارس

با اسـتفاده از آنـالیز   ) 1995(کمالی . گزارش کردند 39/0

ــت تــک ــره وراث ــوغ جنســی، تعــداد   پــذیري متغی ســن بل

 32و  30در سـن   مـرغ  تخـم ، وزن بـدن و وزن  مـرغ  تخم

52/0و 7/0، 29/0، 55/0مرغان بومی فـارس  هفتگی در 

ــرد  ــزارش کـ ــی. گـ ــاران  قاضـ ــانی و همکـ ) 2007(خـ

، وزن بـدن  مرغ تخمی، تعداد سن بلوغ جنس پذیري وراثت

 32و  30در سـن   مرغ تخمهفتگی و میانگین وزن  12در 

، 34/0، 52/0متغیــره هفتگــی بــا اســتفاده از آنــالیز چنــد 

  .گزارش کردند63/0و 54/0

  

  

  

  

MGI(2) MGI(1) MGI(0.5) MGI(2) MGI(1) MGI(0.5) صفت

رهمتغی چهار هرمتغیتک

53/0 63/0  74/0 6/0 71/0  81/0 مرغ تخم تعداد

51/0 62/0 74/0 65/0 75/0 85/0 )روز(سن بلوغ جنسی 

67/0 75/0 84/0 69/0 76/0 84/0 )گرم(وزن بدن

63/0 73/0 83/0 70/0 77/0 85/0 )گرم(مرغ تخم وزن 
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.پذیري با دو مدل تک متغیره و چند متغیره میزان وراثت -5جدول 

پذیري وراثت

 

پذیري وراثت     صفت

چند متغیره                            هریمتغتک

33/0  014/0   33/0  014/0 )روز(مرغ  تعداد تخم

51/0  014/0 53/0  014/0 )روز(سن بلوغ جنسی 

54/0  014/0 53/0    016/0 )گرم(هفتگی  12وزن بدن 

64/0  013/0 63/0  014/0 )گرم(مرغ وزن تخم

میزان همبستگی ژنتیکی بین صفات را نشان  6جدول   

 شود میهمانطور که از این جدول مشاهده  .دهد می

سن صفات باصفت وزن بدن  بینهمبستگی ژنتیکی 

به ترتیب مرغ تخمتعداد و مرغ تخموزن ،بلوغ جنسی

همبستگی ژنتیکی منفی . بود03/0و 5/0، - 11/0برابر با 

وزن بدن و سن بلوغ جنسی نشان می دهد صفت بین 

موجب پیشرفت در صفت دیگر که بهبود در یک صفت 

بالاي وزن بدن و وزن پذیري وراثتمیزان . شود مین

بالا و مثبت بین ژنتیکی همچنین همبستگی  و مرغ تخم

این صفات نشان داد که با انتخاب براي وزن بدن، وزن 

همبستگی ژنتیکی بین . نیز افزایش می یابد مرغ تخم

و وزن  مرغ تخمصفات تعداد با صفت سن بلوغ جنسی 

همچنین همبستگی . بود/. 09و  -/.69به ترتیب  مرغ تخم

- 21/0مرغ تخمو تعداد  مرغ تخمزن ژنتیکی بین صفت و

نیز ) 2007(و همکاران  خانی قاضیدر مطالعه . بود

بین صفت وزن بدن و صفات  بالایی ن همبستگیمیزا

وجود 17/0مرغ تخمتعداد و - 11/0سن بلوغ جنسی 

میزان  مرغ تخمولی بین صفت وزن بدن و وزن  ،نداشت

گی بین ن همبستمیزا، نسبتاً بالا بود51/0همبستگی 

و تعداد  مرغ تخمصفت سن بلوغ جنسی و صفات وزن 

میزان همبستگی  و بود08/0و 98/0تخم مرغ به ترتیب 

نتایج این . بود18/0مرغ تخمو تعداد  مرغ تخمبین وزن 

)2007(خانی قاضیمطالعۀ تحقیق جوابهاي مشابهی با 

  .داشت

                                                 

.بین صفات در ایستگاه فارس ژنتیکی همبستگی -6جدول 

همبستگی ژنتیکی  صفت دوم  اول صفت

  -11/0)روز(سن بلوغ جنسی   )گرم(هفتگی  12وزن بدن 

  5/0)گرم(مرغ  تخموزن   

  03/0)روز(مرغ  تخمتعداد   

  09/0)گرم(مرغ  تخموزن   )روز(سن بلوغ جنسی 

  - 69/0)روز(مرغ  تخمتعداد   

  -21/0  )گرم(مرغ  تخموزن   )روز(مرغ  تخمداد تع

  

ــدول    ــم     7ج ــفات مه ــین ص ــوتیپی ب ــتگی فن ــزان همبس می

.دهـد  مـی اقتصادي در مرغان بومی اسـتان فـارس را نشـان    

صـفات سـن بلـوغ    بـا  بین صفت وزن بدن  فنوتیپی همبستگی

بـه ترتیـب برابـر بـا      مـرغ  تخـم  و وزن مرغ تخمجنسی، تعداد 

همکـاران  و خانی قاضی که در تحقیق . ودب36/0و 16/0،1/0

و 21/0،13/0هـا بـه ترتیـب برابـر بـا      این همبستگی) 2007(

بـا  بین صـفت سـن بلـوغ جنسـی      فنوتیپی همبستگی.بود1/0

11/0به ترتیب برابر با  مرغ تخمو تعداد  مرغ تخموزن صفات

و  خـانی  قاضـی  بود کـه ایـن همبسـتگی در تحقیـق    -63/0و 

همبسـتگی بـین   .بـود -5/0و 15/0برابر با )2007(همکاران

ایـن همبسـتگی در   . بـود -1/0مرغ تخمو وزن  مرغ تخمتعداد 

  .بود-026/0برابر با ) 2007(و همکاران  خانی قاضی تحقیق
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بین صفات در ایستگاه فارسفنوتیپی همبستگی  -7جدول                              

همبستگی   صفت دوم  اول صفت

  یفنوتیپ

  16/0)روز(سن بلوغ جنسی   )گرم(هفتگی  12وزن بدن 

  36/0)گرم(مرغ  وزن تخم  

  1/0)روز(مرغ  تعداد تخم  

  11/0)گرم(مرغ  وزن تخم  )روز(سن بلوغ جنسی 

  - 63/0)روز(مرغ  تعداد تخم  

  -1/0  )گرم(مرغ  وزن تخم  )روز(مرغ  تعداد تخم

  

ز طریـق  رونـد ژنتیکـی هـر صـفت ا     به هاي مربوطشکل

 .نسـل بدسـت آمـد    12رسم متوسط ارزش اصلاحی بـر  

 .دهـد روند ژنتیکی سن بلوغ جنسی را نشان مـی  1شکل

روند ژنتیکی بـراي صـفت سـن بلـوغ جنسـی در مرغهـا       

روز در هر نسـل  -76/0ین کاهش برابر با ا.بودیکاهش

تابعیـت ارزش  ضـریب  ) 1385(قربـانی و همکـاران    .بود

. گزارش کردنـد -38/1ن صفتاصلاحی پرندگان براي ای

در مرغهــا مــرغ تخــمتعــداد رونــد ژنتیکــی بــراي صــفت 

ضریب تابعیت ارزش اصـلاحی پرنـدگان   و  بودافزایشی

قربـانی و  مطالعـۀ  در  .)2شـکل  (بود1/0ن صفت براي ای

ــاران  ــن ضـــریب ) 1385(همکـ ــد17/0ایـ ــزارش شـ .گـ

  

                        
  

  .مرغ تخمتعداد روند ژنتیکی صفت - 2شکل                                .سن بلوغ جنسی تکی صفروند ژنتی-1شکل         

  

مـرغ در مرغهـا مثبـت     روند ژنتیکی براي صفت وزن تخـم 

بود و ضریب تابعیت ارزش اصلاحی پرندگان براي ایـن  

در مطالعـه  . )3شکل (بودو نزدیک به صفر 056/0صفت 

. گـزارش شـد  04/0این رونـد  ) 1385(قربانی و همکاران 

هفتگی بـدون در نظـر گـرفتن     12روند ژنتیکی وزن بدن 

 11هـا مربـوط بـه     که تنها براي ایـن صـفت داده  جنسیت 

ضـریب تابعیـت میـانگین ارزش    .بودافزایشی نسل بود، 

ــلاحی  ــود 01/2اص ــکل (.ب ــۀ در . )4ش ــانی و مطالع قرب

  .گزارش شد 73/22این روند ) 1385(همکاران 
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     بدنوزنروند ژنتیکی صفت -4شکل                                             مرغ وزن تخمروند ژنتیکی صفت -3شکل        

هـر صـفت از طریـق    فنـوتیپی روند مربوط به هاي شکل

.نسل به دسـت آمـد   12میانگین حداقل مربعات بر رسم

تعـداد  بـه ترتیـب رونـد فنـوتیپی     8و  7، 6، 5هـاي  کلش

و وزن بـدن را   مرغ تخم، وزن سن بلوغ جنسی، مرغ تخم

ضریب تابعیـت میـانگین حـداقل مربعـات    .دهدنشان می

و وزن  مـرغ  تخـم  ، وزن مرغ تخمسن بلوغ جنسی، تعداد 

بود که این  58/32و 03/0، -86/0، -35/1به ترتیب بدن 

بـه ترتیـب   ) 1386(همکـاران  قربـانی و نتایج در تحقیـق  

  .گزارش شد 16/12و 3/0، -89/1، 32/0

                       

  ..سن بلوغ جنسی صفت فنوتیپیروند -6شکل                             مرغ تعداد تخمصفت فنوتیپیروند -5شکل  

  

                           

  .بدن وزنصفت فنوتیپی روند-8شکل                       .                            مرغ وزن تخمت صف فنوتیپیروند -7شکل 

  

  نتیجه گیري

اولیـه  هـاي  روشهـاي آمـاري مختلـف از    روش گر چها

هـا  لیکن چـون ایـن روش   ،باشدشناخت ژنهاي عمده می

در صـورت امکـان    شودلازم را ندارند پیشنهاد میدقّت 

تشخیص دقیق این ژنهـا از روش تجزیـه و تحلیـل     براي

  .هاي مولکولی استفاده شودبیزي همراه با روش تفرّق
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