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 مقذمٍ      

ًظادّبی ثَهی، ثِ ػٌَاى یک رخیشُ طًتیکی ّؼتٌذ کِ ؿٌبخت 

دلیك تش ٍ کؼت اطلاػبت ثیـتش دس هَسد آى ّب ثِ خْت حفظ 

رخبیش طًتیکی ثشای ًؼل ّبی آیٌذُ ًیض ضشٍسی ثِ ًظش هی سػذ. 

ّبی ؿٌبػبیی ایي ًظادّب، اػتفبدُ اص  یکی اص کبسثشدی تشیي ساُ

تکٌیک هَلکَلی ثِ خلَف اػتفبدُ اص طًَم 

کِ اػبع ایي گًَِ تحمیمبت ثش  ( اػتmtDNAهیتَکٌذسیبیی)

DNA پبیِ اػتخشاجPCR تَالی  ، خبلق ػبصی هحلَلات ٍ

هیتَکٌذسی اًذاهکی (. Pirani et al., 2010)یبثی هی ثبؿذ 

لَل ّبی ثذى ٍخَد داسد. ایي ػیتَپلاػوی اػت کِ دس ثیـتش ػ

DNA اًذاهک لبدس ثِ تَلیذ اًشطی ثشای ػلَل اػت. داسای 

DNA ّؼتِ ای اػت ٍ دس گًَِ  حلمَی اختلبكی ٍ هؼتمل اص

طى کذ کٌٌذُ  13طى سا کذ هی کٌذ کِ ؿبهل  37ّبی خبًَسی 

طى کذ کٌٌذُ  2ٍ طى کذ کٌٌذُ tRNA 22صًدیشُ تٌفؼی، 

rRNA ّضاس خفت ثبص هی  16دس طیَس  اػت ٍ طَل تمشیجی آى

اص هضایبی (. Mohammadi Pestehbig et al., 2011ثبؿذ )

mtDNA  ،هی تَاى ثِ ثیؾ اص ّضاس ًؼخِ ثِ اصای ّش ػلَل

طًَهی، ٍساثت پزیشی DNAکَچک ثَدى اًذاصُ آى ًؼجت ثِ

هبدسی، ّبپلَئیذ ثَدى، ػذم ٍخَد ًَتشکیجی دس آى ّب، اهکبى 

آغبصگشّبی اختلبكی ٍ تَالی یبثی ًَاحی تکثیش ثب اػتفبدُ اص 

حفبظت ؿذُ ٍ ًَاحی حفبظت ًـذُ کِ ثشای هطبلؼبت تکبهلی 

Bellagamba et al., ( گًَِ ّب لاصم هی ثبؿذ، اؿبسُ ًوَد

ثشسػی تٌَع طًتیکی دسٍى ٍ ثیي خوؼیت ّب ثب اػتفبدُ اص (. 2001

ؿشٍع ؿذ. اص آى صهبى ثِ ثؼذ،  1979هیتَکٌذسی اص ػبل  طًَم

هطبلؼبت تئَسی ٍ تدشثی طًَم هیتَکٌذسی ثِ داًؾ ثـش دسثبسُ 

خوؼیت ّبی خبًَسی افضٍدُ اػت ٍ همبیؼِ تَالی ّبی هٌبطك 

هختلف طًَم هیتَکٌذسی ثِ دلیل ػشػت ثبلای تکبهل آى دس 

همبیؼِ ثب طًَم ّؼتِ، ؿَاّذی سا دس هَسد تٌَع طًتیکی ٍ هٌـب 

(. اٍلیي تَالی Lolai, 2001تکبهلی گًَِ ّب فشاّن آٍسدُ اػت )

خفت ثبص ٍ  16717کبهل طًَم هیتَکٌذسی ثَللوَى ثِ طَل 

ثِ  D-Loopّوچٌیي طَل طى ّبی هختلف ٍالغ ثش آى ٍ ًبحیِ 

گضاسؽ ؿذُ اػت  ثب کذ دػتشػی EF153719.1 1164طَل 

(Guan et al., 2009 ،دس هطبلؼِ ای دیگش .) خْت تؼییي هٌـب

دس  Huachuaّبی س کَُّبی ٍحـی هَخَد دًظاد ثَللوَى

ٍ  Gouldّبی ًظاد خٌَة ؿشق آسیضًٍب ٍ ایي کِ آیب اص ثَللوَى
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The purpose of this study was to genetic and phylogenetic analysis of D-Loop region in Khorasan 

Razavi native turkey. The blood samples were collected from 20 birds.  After DNA extraction, 850 bp 

fragment of the mitochondrial cytochrome b was amplified with specific primers. The amplified 

fragments were sequenced. 10 different heliotypes based on five nucleotide sequences were determined. 

The final sequence of each haplotype with an approximate length of 723 bp was containing 23.10 % of 

adenine, 16.04% guanine, 30.71% cytosine and 30.15 % of the thymine. phylogenetic results by UPGM 

showed that Khorasan Razavi native turkey had a closer relationship with native America , Italy and 

South Africa turkeys compare other than which may be due to the very close genetic affinity turkey 

breeds Khorasan Razavi with this turkeys. 
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اًذ، ثب اػتفبدُ اص هٌـأ گشفتِ Merriamّبی ًظاد یب اص ثَللوَى

طًَم  D-Loopاص ًبحیِ  HVS-Іتدضیِ طًتیکی ًبحیِ 

، ًـبى دادًذ کِ ثَللوَى ّبی ٍحـی ثب ثَللوَى ّبی هیتَکٌذسی

Gould یک گشٍُ طًتیکی لشاس گشفتٌذ دس ًظاد(Mock et al., 

خْت تؼییي تَالی طًَم . ّوچٌیي دس تحمیك دیگشی، (2001

هیتَکٌذسی ٍ آًبلیض فیلَطًتیکی هَلکَلی دس ثَللوَى، ثِ دلیل ایي 

کِ تَالی کبهل طًَم هیتَکٌذسی دس دػتشع ًجَد ثب اػتفبدُ اص 

گًَِ ّبی  ثش اػبع طًَم طیَس ٍ دیگش PCRسٍؿْبی هجتٌی ثش 

خفت پشایوش خْت تؼییي تَالی کل طًَم  19پشًذگبى، 

هیتَکٌذسیبیی ثَللوَى طشاحی گشدیذ ٍ طَل کبهل طًَم 

خفت ثبص گضاسؽ ؿذ کِ ثیـتشیي دسكذ تـبثِ  16717هیتَکٌذسی 

دسكذ ثب هشؽ ثَد ٍ آًبلیض فیلَطًتیکی ًـبى داد کِ  85ثِ هیضاى 

 هشؽ ٍ ػپغ ثِ ثلذسچیي داسدثیـتشیي لشاثت طًتیکی سا ثَللوَى ثِ 

(Guan et al., 2009) دس تحمیمی دیگش، تٌَع طًتیکی دس .

داخل خوؼیت ّبی ٍحـی ثَللوَى سا ثب اػتفبدُ اص تدضیِ طًتیکی 

هَسد ثشسػی  طًَم هیتَکٌذسی اص ًبحیِ HVR-І D-Loopًبحیِ 

 4. ثشای ایي هٌظَس، اص et al., 2000) (Szalanskiلشاس دادًذ 

لطؼِ ًوًَِ گیشی كَست گشفت.  25ػَیِ ٍحـی ٍ اص ّش ػَیِ 

ًتبیح ایي تحمیك ًـبى دادًذ کِ خوؼیت ّبی هزکَس دس هؼشم 

 Xiaojing et al. (2007)خطش اًمشام لشاس داسًذ. ّوچٌیي 

ثِ هٌظَس ؿٌبػبیی تٌَع طًتیکی دس طًَم دس هطبلؼِ خَد

ِ ؿبهل ًَاحی کذ کٌٌذُ ٍ غیش کذ کٌٌذُ پشًذُ ک 53هیتَکٌذسیبئی

(D-Loop ،ثَد )چٌذ ؿکلی تک ًَکلئَتیذی ؿٌبػبیی  91

دس ًبحیِ  SNPs 21دس ًبحیِ کذ کٌٌذُ ٍ  SNPs 70کشدًذ کِ 

 غیش کذ کٌٌذُ ثَد.

ای ثِ هٌظَس ثشسػی تٌَع طًتیکی دس خوؼیت ثَللوَى دس هطبلؼِ

، اص ػِ بکبَّچ ّبیّبی ٍحـی دس آهشیکب، آسیضًٍب ٍ  کَُ

ٍ سیضهبَّاسُ اػتفبدُ  AFLPًـبًگش، تَالی یبثی، 

(Mock et al., 2001)تَالی یبثی خْت  ، اص ًـبًگش گشدیذ

( D-loop)هشثَط ثِ ًبحیِ کٌتشل  HVR1ثشسػی تٌَع دس ًبحیِ 

خفت ثبص  453لطؼِ ٍالغ دس طًَم هیتَکٌذسی اػتفبدُ ؿذ ٍ  یک

تکثیشگشدیذ ٍ ػپغ تَالی یبثی اًدبم ؿذ کِ ًتبیح ایي تحمیك ثب 

دس ثبًک خْبًی طى ثجت ؿذ. دس ّوِ  AY037888-9ؿوبسُ 

ًبحیِ هتغیش ٍخَد داؿت کِ ّوِ آى ّب اص ًَع  10ًوًَِ ّب، 

ًـبى داد کِ کوتشیي تٌَع  ثَد. ًتبیح دٍ ًـبًگش Tثِ  Cخبیگضیٌی 

 ّبی َّچبکب  اػت.کَُثَللوَى خوؼیت  طًتیکی هشثَط ثِ
 

 َبمًاد ريغ

لطؼِ ثَللوَى ثَهی خشاػبى تْیِ گشدیذ.  20ًوًَِ ّبی خَى اص 

دس  EDTAّبی حبٍی ًوًَِ ّبی خَى تب صهبى اػتخشاج دس لَلِ

دسخِ ػبًتیگشاد ًگْذاسی ؿذًذ. اػتخشاج  -20فشیضس دس دهبی 

DNA ثب اػتفبدُ اص کیتGenNet   ٍ كَست گشفت. کویت

اػتخشاج ؿذُ ثِ سٍؽ طیف ػٌدی ثب اػتفبدُ اص  DNAکیفیت 

ػٌدیذُ ؿذ.   Nano Drop-ND 2000دػتگبُ اػپکتشٍفتَهتش 

اص  D-Loopطشاحی آغبصگش ثشای تکثیش ثخـی اص تَالی طى 

mtDNA Primer premier 5 ثب اػتفبدُ اص ًشم افضاس

(Premier Biosoft, USA) تَکٌذسی ٍ طًَم کبهل هی

( كَست گشفت. تَالی EF153719.1ثَللوَى )ؿوبسُ دػتشػی 

 آغبصگشّبی طشاحی ؿذُ دس تحمیك اخیش ثِ كَست صیش ثَد:

Forward 5´- TTGTTCTCAACTACGGGAACA-3'

Reverse5´-CAAAGTGCATCAGTGTCAAGAT- 3´ 

BLAST ِهَخَد دس پبیگبُ ثبًک  ػپغ، ثب اػتفبدُ اص سٍی

هیضاى ّن پَؿبًی آى ّب ثب تَالی ّبی (، NCBIخْبًی طى )

ای پلیوشاص ثشای تکثیش لطؼِ هَخَد، همبیؼِ گشدیذ. ٍاکٌؾ صًدیشُ

850  D-Loop خفت ثبصی ًبحیِ طًی mtDNA تَػط  اص

ثشاػبع  هذل Biometra T-personalدػتگبُ تشهَػبیکلش 

دس حدن  PCRسٍؽ اػتبًذاسد اًدبم گشفت. اخضای ٍاکٌؾ 

 Tris-HCL(pH 8.8)100 ،1 ش ؿبهلmMهیکشٍلیت 25ًْبیی 

اص  mM 5/1، اص ّش mM2/0 dNtpپلیوشاص،  Taqٍاحذ آًضین 

MgCl2 ،pmol 5  ٍ ًبًَگشم اص  100اص آغبصگش اختلبكی طى

DNA  ّذف کِ ثب اػتفبدُ اص ثشًبهِ حشاستی ٍاػشؿت ػبصی دس

دسخِ  60ثبًیِ، اتلبل دس دهبی  30دسخِ ػبًتیگشاد ثشای  94دهبی 

ثبًیِ، یک هشحلِ  45دسخِ ثشای  72ثبًیِ، تکثیش دس دهبی  30ثشای 

دلیمِ ٍ  5دسخِ ػبًتیگشاد ثشای  94ٍاػشؿت ػبصی اٍلیِ دس دهبی 

 30دلیمِ دس  5دسخِ ثشای  72هبی یک هشحلِ تکثیش ًْبیی دس د
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ػیکل تکثیش ؿذًذ. الکتشٍفَسص هحلَلات ٍاکٌؾ صًدیشُ ای 

دسكذ ٍ سًگ آهیضی طل ثب اتیذیَم  1پلیوشاص ثش سٍی طل آگبسص 

هیکشٍلیتش اص هحلَل ٍاکٌؾ  100ثشٍهبیذ كَست گشفت. همذاس 

هیکشٍلیتش اص  50صًدیشُ ای پلیوشاص، خبلق ػبصی ؿذ ٍ ثِ ّوشاُ 

 10یک اص آغبصگشّبی سفت ٍ ثشگـت هَسد اػتفبدُ ثب غلظت ّش 

MacroGen کشُ  پیکبهَل ثِ هٌظَس تؼییي تَالی ثِ ؿشکت

 خٌَثی اسػبل گشدیذ.

 ABI 3130 ُثِ سٍؽ  ایي ًوًَِ ّب، ثب اػتفبدُ اص دػتگب

اتَهبتیک ػبًگش تَالی یبثی ؿذًذ. ػپغ ثب اػتفبدُ اص اثضاس 

هیضاى   NCBIدس پبیگبُ blastnٍ سٍیِ  BLASTلذستوٌذ

ّوَلَطی تَالی ّبی ثذػت آهذُ ػٌدیذُ ؿذ. ثِ هٌظَس ثشسػی 

ساثطِ فیلَطًتیکی ًظادّبی هَسد هطبلؼِ، ًوَداس دسختی ثب اػتفبدُ 

تَالی ّبی ّن سدیف ؿذُ، ثِ کوک ًشم  UPGMAاص سٍیِ 

 .( تشػین گشدیذTamura et al., 2011) MEGA 5افضاس

 Disparity Indexص سٍیِ خْت تؼییي ّبپلَتیپ ّب ا

Analysis  ًشم افضاسMEGA5  .اػتفبدُ گشدیذ 
 

 وتبیح ي بحث      

اص توبم ًوًَِ ّب ثب هَفمیت اًدبم گشفت. ًتبیح  DNAاػتخشاج 

اػتخشاج ؿذُ اص کیفیت  DNAطیف ػٌدی ًـبى دادًذ کِ ِ

هٌبػجی ثشخَسداس اػت. الکتشٍفَسص هحلَلات تکثیش ؿذُ ثش سٍی 

دسكذ ًـبى داد کِ آغبصگشّبی طشاحی ؿذُ ثِ خَثی  1آگبسص 

ثِ طَل  D-Loopفؼبلیت ًوَدُ ٍ لطؼِ اختلبكی ثشای ًبحیِ

 (.1خفت ثبص سا تکثیش ًوَدًذ )ؿکل  850

  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

دسكذ 1خفت ثبص سٍی طل آگبسص  850ثِ طَل PCRتهحلَلاالکتشٍفَسص  -1ؿکل 

 
ًوًَِ  20ثشای ّش  D-Loopخفت ثبصی  850تؼییي تَالی لطؼِ 

خفت ثبصی ثذػت آهذُ اص تَالی یبثی،  850اًدبم گشفت،. لطؼِ 

خفت ثبصی دس ّوِ ًوًَِ ّب هَسد اػتفبدُ  723ٍیشایؾ ٍ لطؼِ 

ًوًَِ ثَللوَى ثَهی  20ّبی شفت. همبیؼِ تَالی ًَکلئَتیذلشاس گ

ًشم   Disparity Index Analysisخشاػبى ثب اػتفبدُ اص اثضاس

 10(، ٍخَد Tamura et al., 2011) MEGA5افضاس 

 (.2ّبپلَتیپ دس خوؼیت سا ًـبى داد )ؿکل 
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 ّبپلَتیپ هشثَط ثِ ثَللوَى ثَهی خشاػبى. 10ًوَداس فیلَطًی تشػین ؿذُ ثب اػتفبدُ اص تَالی  -2ؿکل

 ًـبى دادُ ؿذُ اػت. Hxّش ّبپلَتبیپ ثب اػتفبدُ اص 

 

تؼییي ؿذًذ کِ  ّبپلَتیپ اص ثیي تَالی ّبی هَسد ثشسػی 10تؼذاد 

( ثَدًذ. دس ػِ خبیگبُ خْؾ SNPخبیگبُ چٌذ ؿکل ) 5داسای 

خبًـیٌی حبكل تجذیل ًَکلئَتیذ تیویي ثِ ػیتَصیي اػت ٍ دس دٍ 

خبیگبُ دیگش خْؾ خبًـیٌی حبكل خبیگضیٌی گَاًیي ثب آدًیي 

کِ ثِ هٌظَس ثشسػی Mock et al., 2001اػت کِ ثب ًتبیح 

لوَى ّبی ٍحـی دس آهشیکب، آسیضًٍب تٌَع طًتیکی دس خوؼیت ثَل

 ای اًدبم دادًذ، هطبثمت داسد. هطبلؼِ ّبیHuachucaٍ کَُ

تَالی یبثی خْت ثشسػی تٌَع دس ًبحیِ  دس ایي هطبلؼِ اص ًـبًگش

HVR1 D-loop(ٍالغ دس طًَم هشثَط ثِ ًبحیِ کٌتشل )

خفت ثبص تکثیش ؿذُ  453هیتَکٌذسی اػتفبدُ ؿذُ ثَد ٍ یک لطؼِ

 AY037888-9تَالی یبثی اًدبم گشفتِ ثَد کِ ثب ؿوبسُ  ٍ ػپغ

ًبحیِ هتغیش  10ّب دس ثبًک خْبًی طى ثجت ؿذُ ثَد. دس ّوِ ًوًَِ

ثَد ٍ  Tثِ  Cٍخَد داؿت کِ ّوِ آى ّب اص ًَع خبیگضیٌی 

گضاسؽ ؿذُ ثَد کِ کوتشیي تٌَع طًتیکی هشثَط ثِ خوؼیت کَُ-

Huachuca اػت.  ّبی 

D-Loop ِ15پشًذُ هتؼلك ثِ  98دس  ّوچٌیي دس هطبلؼِ ای، ًبحی 

ًظاد ثَهی ًیدشیِ هَسد تدضیِ ٍ تحلیل هَلکَلی لشاس گشفت 

(Adebambo, 2009) ّبپلَتیپ سا دس ایي  17. ًتبیح ایي تحمیك
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ثب تَخِ ثِ ّبپلَتیپ ّبی ثِ دػت آهذُ هی تَاى  ًوًَِ ّب ًـبى داد.

ّبی ِ ًوَد. اص آًدبئی کِ تؼذاد خبیگبُتَالی هَسد تَافك سا هحبػج

چٌذ ؿکل ٍاثؼتِ ثِ تؼذاد ًوًَِ ّؼتٌذ، لزا اص پبساهتش دیگش یؼٌی 

( یب ّتشٍصیگَػیتی دس ػطح ًَکلئَتیذ اػتفبدُ πتٌَع ًَکلئَتیذی)

ٍ اًذاصُ ًوًَِ ًیؼت ٍ ػجبست  DNAگشدیذ، کِ تحت تبثیش طَل 

س ّش خبیگبُ هی ثبؿذ اص هتَػط تفبٍت ًَکلئَتیذی ثیي دٍ تَالی د

(Nei and Kumar, 2000.) 

 π( دس خوؼیت ثَللوَى ّبی ثَهی ایشاى تٌَع ًَکلئَتیذی )003/0 

 83/0تخویي صدُ ؿذ. همذاس تٌَع ّبپلَتیپی دس خوؼیت حبضش 

ثشآٍسد ؿذُ اػت. فشاٍاًی ًؼجی ًَکلئَتیذّب دس تَالی هَسد تَافك 

ًَکلئَتیذ  723 ثَللوَى ثَهی خشاػبى ثِ طَل D-Loopًبحیِ 

دسكذ  71/30دسكذ گَاًیي،  04/16دسكذ آدًیي،  10/23ؿبهل 

 دسكذ تیویي ثَد.  15/30ػیتَصیي، 

ّبی ثجت ؿذُ دس پبیگبُ ّبی هَسد هطبلؼِ ثب تَالیهمبیؼِ تَالی

NCBI  هـخق ًوَد کِ هیضاى ّن پَؿبًی ٍ ّوَلَطی ثبلایی

ّبی هَخَد دس ایي پبیگبُ ّبی هَسد هطبلؼِ ٍ تَالیثیي تَالی

دّذ کِ ًبحیِ تَالی یبثی ؿذُ دس ایي هطبلؼِ  ٍخَد داسد ٍ ًـبى هی

 Guan et ; 2000هـبثِ تَالی ایي ًبحیِ دس هطبلؼبت دیگش اػت

al., 2009 and Mock) et al., 2001  Szalanski et 

al., دّذ کِ ًـبى هی(. ًتبیح حبكل اص ثشسػی دسخت فیلَطًتیکی

اص طًَم هیتَکٌذسی ثَللوَى ثَهی خشاػبى  D-Loopتَالی ًبحیِ 

ثب ثَللوَى ثَهی آهشیکب، ایتبلیب ٍ آفشیمبی خٌَثی ًضدیکی ثیـتشی 

لشاثت طًتیکی ثؼیبس ًضدیک داسد، کِ ایي اهش هوکي اػت ثِ دلیل 

ثَللوَى ثَهی خشاػبى ثب ًظادّبی ثَللوَى دس ایي کـَسّب ثبؿذ 

ٍ  ّبی Merriamiثَللوَىاهب ثب  ؿی اص ٍاسدات ثَدُ اػت،کِ ًب

Silvestris  ّیچ ؿجبّتی ًذاسًذ ٍ دس ؿبخِ هدضا لشاس گشفتِ اػت

 (.3ٍ ثیـتشیي فبكلِ طًتیکی سا ثب ایي ًظادّب داسد )ؿکل 
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 تشكر ي  قذرداوی     

 ایي پظٍّؾ ثب حوبیت هبلی هؼبًٍت پظٍّـی داًـگبُ تشثت حیذسیِ اًدبم ؿذُ اػت.
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